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Figure 1 

Amino acid sequence of GCLM (NP_002052. 1 ; SEQ ID No: 1 0) 

1 MGTDSRAAKA LLARARTLHL QTGNLLNWGR LRKKCPSTHS EKLHDCIQKT LNEWSGQINP 

61 DLVREPPDVL ECTVSHAVEK INPDEREEMK VSAKLFIVES NSSSSTRSAV DMACSVLGVA 

121 QLDSVIIASP PIEDGVNLSL EHLQPYWEEL ENLVQSKKIV AIGTSDLDKT QLEQLYQWAQ 

181 VKPNSNQVNL ASCCVMPPDL TAFAKQFDIQ LLTHNDPKEL LSEASFQEAL QESIPDIQAH 

241 EWVPLWLLRY SVIVKSRGII KSKGYILQAK RRGS 

Amino acid sequence of GSS (NP_000169.1; SEQ ID No: 11) 

1 MATNWGSLLQ DKQQLEELAR QAVDRALAEG VLLRTSQEPT SSEWSYAPF TLFPSLVPSA 

61 LLEQAYAVQM DFNLLVDAVS QNAAFLEQTL SSTIKQDDFT ARLFDIHKQV LKEGIAQTVF 

121 LGLNRSDYMF QRSADGSPAL KQIEINTISA SFGGLASRTP AVHRHVLSVL SKTKEAGKIL 

181 SNNPSKGLAL GIAKAWELYG SPNALVLLIA QEKERNIFDQ RAIENELLAR NIHVIRRTFE 

241 DISEKGSLDQ DRRLFVDGQE IAWYFRDGY MPRQYSLQNW EARLLLERSH AAKCPDIATQ 

3 01 LAGTKKVQQE LSRPGMLEML LPGQPEAVAR LRATFAGLYS LDVGEEGDQA IAEALAAPSR 

361 FVLKPQREGG GNNLYGEEMV QALKQLKDSE ERASYILMEK IEPEPFENCL LRPGSPARW 

421 QCISELGIFG VYVRQEKTLV MNKHVGHLLR TKAIEHADGG VAAGVAVLDN PYPV 



Amino acid sequence of GPX1 (NP_000572.2, SEQ ID No: 12) 

1 MCAARLAAAA AQSVYAFSAR PLAGGEPVSL GSLRGKVLLI ENVASLXGTT VRDYTQMNEL 
61 QRRLGPRGLV VLGFPCNQFG HQENAKNEEI LNSLKYVRPG GGFEPNFMLF EKCEVNGAGA 
121 HPLFAFLREA LPAPSDDATA LMTDPKLITW SPVCRNDVAW NFEKFLVGPD GVPLRRYSRR 
181 FQTIDIEPDI EALLSQGPSC A 



Amino acid sequence of system Xc" (NP_055146, xCT; SEQ ID No: 13) 

1 MVRKPWSTI SKGGYLQGNV NGRLPSLGNK EPPGQEKVQL KRKVTLLRGV SIIIGTIIGA 

61 GIFISPKGVL QNTGSVGMSL TIWTVCGVLS LFGALSYAEL GTTIKKSGGH YTYILEVFGP 

121 LPAFVRVWVE LLI IRPAATA VISLAFGRYI LEPFFIQCEI PELAIKLITA VGITWMVLN 

181 SMSVSWSARI QIFLTFCKLT AILIIIVPGV MQLIKGQTQN FKDAFSGRDS SITRLPLAFY 

241 YGMYAYAGWF YLNFVTEEVE NPEKTIPLAI CISMAIVTIG YVLTNVAYFT TINAEELLLS 

301 NAVAVTFSER LLGNFSLAVP IFVALSCFGS MNGGVFAVSR LFYVASREGH LPEILSMIHV • 

361 RKHTPLPAVI VLHPLTMIML FSGDLDSLLN FLSFARWLFI GLAVAGLIYL RYKCPDMHRP 

421 FKVPLFIPAIj FSFTCLFMVA LSLYSDPFST GIGFVITLTG VPAYYLFIIW DKKPRWFRIM 

481 SEKITRTLQI ILEWPEEDK L 
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Figure 2 

Nucleic acid sequence of GCLM (SEQ ID No: 14) 

1 ggcacgaggc tgcggccgca gtagccggag ccggagccgc agccaccggt gccttccttt 

61 cccgccgccg cccagccgcc gtccggcctc cctcgggccc gagcgcagac caggctccag 

121 ccgcgcggcg ccggcagcct cgcgctccct ctcgggtctc tctcgggcct cgggcaccgc 

181 gtcctgtggg cggccgcctg cctgcccgcc cgcccgcagc cccttgcctg ccggcccctg 

241 ggcggcccgt gccatgggca ccgacagccg cgcggccaag gcgctcctgg cgcgggcccg 

301 caccctgcac ctgcagacgg ggaaoctgct gaactggggc cgcctgcgga agaagtgccc 

361 gtccacgcac agcgaggagc ttcatgattg tatccaaaaa accttgaatg aatggagttc 

421 ccaaatcaac ccagatttgg tcagggagtt tccagatgtc ttggaatgca ctgtatctca 

481 tgcagtagaa aagataaatc ctgatgaaag agaagaaatg aaagtttctg caaaactgtt 

541 cattgtagaa tcaaactctt catcatcaac tagaagtgca gttgacatgg cctgttcagt 

601 ccttggagtt gcacagctgg attctgtgat cattgcttca cctcctattg aagatggagt 

661 taatctttcc ttggagcatt taoagcctta ctgggaggaa ttagaaaact .tagttcagag 

721 caaaaagatt gttgccatag gtacctctga tctagacaaa acacagttgg aacagctgta 

781 tcagtgggca caggtaaaac caaatagtaa ccaagttaat cttgcctcct gctgtgtgat 

841 gccaccagat ttgactgcat ttgctaaaca atttgacata cagctgttga ctcacaatga 

901 tccaaaagaa ctgctttctg aagcaagttt ccaagaagct cttcaggaaa gcattcctga 

961 cattcaagcg cacgagtggg tgccgctgtg gctactgcgg tattcggtca ttgtgaaaag 

1021 tagaggaatt atcaaatcaa aaggctacat tttacaagct aaaagaaggg gttcttaact 

1081 gacttaggag cataacttac ctgtaatttc cttcaatatg agagaaaatt gagatgtgta 

1141 aaatctagtt actgcctgta aatggtgtca ttgaggcaga tattctttcg tcatatttga 

1201 cagtatgttg tctgtcaagt tttaaatact tatcttgcct ccatatcaat ccattctcat 

1261 gaacctctgt attgctttcc ttaaactatt gttttctaat tgaaattgtc tataaagaaa 

1321 atacttgcaa tatatttttc ctttattttt atgactaata taaatcaaga aaatttgttg 

1381 ttagatatat tttggcctag gtatcagggt aatgtatata catatttttt atttccaaaa 

1441 aaaattcatt aattgcttct taactcttat tataaccaag caatttaatt acaattgtta 

1501 aaactgaaat actggaagaa gatatttttc ctgtcattga tgagatatat cagagtaact 

1561 ggagtagctg ggatttacta gtagtgtaaa taaaattcac tcttcaatac 
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Figure 3 

Nucleic acid sequence of GSS (SEQ ID No: 15) 
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gaggccccgc 
aaaggcgaac 
agctagagga 
ggacctcaca 
cctcactggt 
tgctagtgga 
tcaaacagga 
gcattgccca 
cagatggctc 
gcctggcctc 
aagaagctgg 
aagcctggga 
aaagaaacat 
tgatccgacg 
tgtttgtgga 
agtacagtct 
gcccagacat 
cgggcatgct 
cctttgctgg 
cccttgctgc 
tatatgggga 
cctacatcct 
gcagccctgc 
ggcaggaaaa 
tcgagcatgc 
tgtgagggca 
gccctcctga 
gtaccttccc 
ctagacgccc 
aggtccatga 
gtgcctgact 
tccctaattc 



cccctgagcc 
tagtgttggg 
gctggcacgg 
ggagcccact 
ccccagtgcc 
tgctgtcagc 
tgactttacc 
gactgtgttc 
cccagccctg 
ccggacccca 
caagatcctc 
gotctacggc 
atttgaccag 
aacatttgaa 
tggccaggaa 
acagaattgg 
tgccacccag 
ggagatgttg 
cctctactca 
ccctagccgg 
ggaaatggta 
catggagaag 
ccgagtggtc 
gacactcgtg 
agatggtggt 
caaccaggcc 
ggggtatcct 
ccagctttcc 
ccaaatcctt 
accctgcccc 
tgggatagga 
tgccttaaat 



tgggtagcgg 
atggccacca 
caggccgtgg 
tcctcggagg 
ctgctggagc 
cagaacgctg 
gctcgtctct 
ctgggcctga 
aaacagatcg 
gctgtgcacc 
tctaataatc 
tcacccaatg 
cgtgccatag 
gatatctctg 
attgctgtgg 
gaagcacgtc 
ctggctggga 
ctccctggcc 
ctggatgtgg 
tttgtgctaa 
caggccctga 
atcgaacctg 
cagtgcattt 
atgaacaagc 
gtggcagcgg 
acgggacctt 
cctaaagacc 
atctgaggac 
gagatgtggg 
actcctgtca 
ctgagtggta 
aaaactgcat 



cgcgagggcc 
actgggggag 
accgggccct 
tggtgagcta 
aagcctatgc 
ccttcctgga 
ttgacatcca 
atcgctcaga 
aaatcaacac 
gacatgttct 
ccagcaaggg 
ctctggtgct 
agaatgagct 
aaaaggggtc 
tttacttccg 
tactgctgga 
ctaagaaggt 
agcctgaggc 
gtgaagaagg 
agccccagag 
aacagctgaa 
agccttttga 
cagagctggg 
acgtggggca 
gagtggcagt 
ctatcctctg 
tccaaagttt 
cagaaaagtt 
tatagctcag 
gcccctcatc 
ggaggagggg 
tgctgattca 



gggagaaccg 
cctcttgcag 
ggctgaggga 
tgccccattc 
tgtgcagatg 
gcaaactctt 
caagcaagtc 
ctacatgttc 
catctctgcc 
cagtgtcctg 
actggccctg 
actgattgct 
actggccagg 
tctggaccaa 
ggatggctac 
gaggtcacat 
gcagcaggag 
tgtggcccgc 
ggaccaggcc 
agagggtgga 
ggacagtgag 
gaattgcctg 
catctttggg 
tctacttcga 
cctggacaac 
tatttgtcat 
ttatggaagg 
gtgtctccct 
ggtaagctgc 
agccttttca 
gagtggaggg 
aaaaaaaaaa 



ttcgcggagg 
gataaacagc 
gtattgctga 
acgctcttcc 
gacttcaacc 
tccagcacca 
ctaaaagagg 
cagcgcagcg 
agctttgggg 
agtaagacca 
ggaattgcca 
caagagaagg 
aacatccatg 
gaccgaaggc 
atgcctcgtc 
gctgccaagt 
ctaagcaggc 
ctccgcgcca 
atcgccgagg 
ggtaacaacc 
gagagggcct 
ctacggcctg 
gtctatgtca 
accaaagcca 
ccataccctg 
tcctctccta 
gtaaatactg 
tagatgagat 
tctgaggtaa 
gcaggttcca 
gcatagcctt 
aaaaaaaa 
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Figure 4 

Nucleic acid sequence of GPX1 (SEQ ID No: 16) 

1 cgacccctcg aggggcccag ccttggaagg gtaactggac cgctgccgcc tggttgcctg 

61 ggccagacca gacatgcctg ctgctccttc cggcttagga ggagcacgcg tcccgctcgg 

121 gcgcactctc cagccttttc ctggctgagg aggggccgag cctccggtag ggcgggggcc 

181 ggatgaggcg ggacctcagg cccggaaaac tgcctgtgcc acgtgacccg ccgccggcca 

241 gttaaaagga ggcgcctgct ggcctcccct tacagtgctt gttcggggcg ctccgctggc 

301 ttcttggaca attgcgccat gtgtgctgct cggctagcgg cggcggcggc ccagtcggtg 

361 tatgccttct cggcgcgccc gttggccggc ggggagcctg tgagcctggg ctccctgcgg 

421 ggcaaggtac tacttatcga gaatgtggcg tccctctgag gcaccacggt ccgggactac 

481 acccagatga acgagctgca gcggcgcctc ggaccccggg gcctggtggt gctcggcttc 

541 ccgtgcaacc agtttgggca tcaggagaac gccaagaacg aagagattct gaattccctc 

601 aagtacgtcc ggcctggtgg tgggttcgag cccaacttca tgctcttcga gaagtgcgag 

661 gtgaacggtg cgggggcgca ccctctcttc gccttcctgc gggaggccct gccagctccc 

721 agcgacgacg ccaccgcgct tatgaccgac cccaagctca tcacctggtc tccggtgtgt 

781 cgcaacgatg ttgcctggaa ctttgagaag ttoctggtgg gccctgacgg tgtgccccta 

841 cgcaggtaca gccgccgctt ccagaccatt gacatcgagc ctgacatcga agccctgctg 

901 tctcaagggc ccagctgtgc ctagggcgcc cctcctaccc cggctgcttg gcagttgcag 

961 tgctgctgtc tcgggggggt tttcatctat gagggtgttt cctctaaacc tacgagggag 

1021 gaacaccttg atcttacaga aaataccacc tcgagatggg tgctggtcct gttgatccca 

1081 gtctctgcca gaccaaggcg agtttcccca ctaataaagt gccgggtgtc agca 
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Figure 5 Nucleic acid sequence of system Xc" (xCT; SEQ ID No: 17) 

1 atggtcagaa agcctgttgt gtccaccatc tccaaaggag gttacctgca gggaaatgtt 

61 aacgggaggc tgccttccct gggcaacaag gagccacctg ggcaggagaa agtgcagctg 

121 aagaggaaag tcactttact gaggggagtc tccattatca ttggcaccat cattggagca 

181 ggaatcttca tctctcctaa gggcgtgctc cagaacacgg gcagcgtggg catgtctctg 

241 accatctgga cggtgtgtgg ggtcctgtca ctatttggag ctttgtctta tgctgaattg 

301 ggaacaacta taaagaaatc tggaggtcat tacacatata ttttggaagt ctttggtcca 

361 ttaccagctt ttgtacgagt ctgggtggaa ctcctcataa tacgccctgc agctactgct 

421 gtgatatccc tggcatttgg acgctacatt ctggaaccat tttttattca atgtgaaatc 

481 cctgaacttg cgatcaagct cattacagct gtgggcataa ctgtagtgat ggtcctaaat 

541 agcatgagtg tcagctggag cgcccggatc cagattttct taaccttttg caagctcaca 

601 gcaattctga taattatagt ccctggagtt atgcagctaa ttaaaggtca aacgcagaac 

661 tttaaagacg cgttttcagg aagagattca agtattacgc ggttgccact ggctttttat 

721 tatggaatgt atgcatatgc tggctggttt tacctcaact ttgttactga agaagtagaa 

781 aaccctgaaa aaaccattco ccttgcaata tgtatatcca tggccattgt caccattggc 

841 tatgtgctga caaatgtggc ctactttacg accattaatg ctgaggagot gctgctttca 

901 aatgcagtgg cagtgacctt ttctgagcgg ctactgggaa atttctcatt agcagttccg 

961 atctttgttg ccctctcctg ctttggctcc atgaacggtg gtgtgtttgc tgtctccagg 

1021 ttattctatg ttgcgtctcg agagggtcac cttccagaaa tcctctccat gattcatgtc 

1081 cgcaagcaca ctcctctacc agctgttatt gttttgcacc ctttgacaat gataatgctc 

1141 ttctctggag acctcgacag tcttttgaat ttcctcagtt ttgccaggtg gctttttatt 

1201 gggctggcag ttgctgggct gatttatctt cgatacaaat gcccagatat gcatcgtcct 

1261 ttcaaggtgc cactgttcat cccagctttg ttttccttca catgcctctt catggttgcc 

1321 ctttccctct attcggaccc atttagtaca gggattggct tcgtcatcac tctgactgga 

1381 gtccctgcgt attatctctt tattatatgg gacaagaaac ccaggtggtt tagaataatg 

1441 tcagagaaaa taaccagaac attacaaata atactggaag ttgtaccaga agaagataag 

1501 ttatgaacta atggacttga gatcttggca atctgcccaa ggggagacac aaaataggga 

1561 tttttacttc attttctgaa agtctagaga attacaactt tggtgataaa caaaaggagt 

1621 cagttatttt tattcatata ttttagcata ttcgaactaa tttctaagaa atttagttat 

1681 aactctatgt agttatagaa agtgaatatg cagttattct atgagtcgca caattcttga 

1741 gtctctgata cctacctatt ggggttagga gaaaagacta gacaattact atgtggtcat 

1801 tctctacaac atatgttagc acggcaaaga accttcaaat tgaagactga gatttttctg 

1861 tatatatggg ttttgtaaag atggttttac acactacaga tgtctatact gtgaaaagtg 

1921 ttttcaattc tgaaaaaaag catacatcat gattatggca aagaggagag aaagaaattt 

1981 attttacatt gacattgcat tgcttcccct tagataccaa ttta'gataac aaacactcat 

2041 gctttaatgg attataccca gagcactttg aacaaaggtc agtggggatt gttgaataca 

2101 ttaaagaaga gtttctaggg gctactgttt atgagacaca tccaggagtt atgtttaagt 

2161 aaaaatcctt gagaatttat tatgtcagat gttttttcat tcattatcag gaagttttag 

2221 ttatctgtca tttttttttt tcacatcagt ttgatcagga aagtgtataa cacatcttag 

2281 agcaagagtt agtttggtat taaatcctca ttagaacaac cacctgtttc actaataact 

2341 tacccctgat gagtctatct aaacatatgc attttaagcc ttcaaattac attatcaaca 

2401 tgagagaaat aaccaacaaa gaagatgttc aaaataatag tcccatatct gtaatcatat 

2461 ctacatgcaa tgttagtaat tctgaagttt tttaaattta tggctatttt tacacgatga 

2521 tgaattttga cagtttgtgc attttcttta tacattttat attcttctgt taaaatatct 

2581 cttcagatga aactgtccag attaattagg aaaaggcata tattaacata aaaattgcaa 

2641 aagaaatgtc gctgtaaata agatttacaa ctgatgtttc tagaaaattt ccacttctat 

2701 atctaggctt tgtcagtaat ttccacacct taattatcat tcaacttgca aaagagacaa 

2761 ctgataagaa gaaaattgaa atgagaatct gtggataagt gtttgtgttc agaagatgtt 

2821 gttttgccag tattagaaaa tactgtgagc cgggcatggt ggcttacatc tgtaatccca 

2881 gcactttggg aggctgaggg ggtggatcac ctgaggtcgg gagttctaga ccagcctgac 

2941 caacatggag aaaccccatc tctactaaaa atacaaaatt agctgggcat ggtggcacat 

3001 gctggtaatc tcagctattg aggaggctga ggcaggagaa ttgcttgaac ccgggaggcg 

3061 gaggttgcag tgagccaaga ttgcaccact gtactccagc ctgggtgaca aagtcagact 

3121 ccatctccaa aaaaaaaaaa aaaa o 
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Figure 6: Nucleic acid sequence of GCLM: NT_028050, position 9380597-9403950. 
(SEQIDNo:18) 



ATCAAAATGTGTTTAAGTAGTGGTGGTGCTTGTGGGTAGCTCTTTCACTATAATAAAAAA 

TO\ATATCCAAAAAAAAAAAAAAAAAGC^GCGCaAGCTCGTTCAATGAACTCTTACCATC 

ATTCATTCAGCCAACAAATATTTACTCAACATCAGGCTCAAITTCTAACTTCCTAGAAAG 

ATCTTTTTTCCCATCCCTCCCCTAATTCTTACCATTTTACCAACTGGTTCATCTCTCTTT 

TCAATAGCTATATTGTCCCCGCTTATAATGAGAATCTCATTTTGCCTTTAATAATCTGAT 

TCACCTCAACGAATGTGAAAGATTGTTGAGGAAAGCTCAATACATGTTCAATTTGATGTT 

TATACCGAGTCCACCACCACACGTGAAATTTAATAGGGGTAAATAATCTCGACCACCTCT 

AAAGGGGTGGGTGATAAAAGCTTTCTGTGATCTCACCGGCTCAAGTGTCCTCTTTAATCT 

GAATTCATCTGGAGAATAACTGCCCTATGATGTTCTTATAAAATTACTTGTTTCCTGTGC 

TTAGAACTTGTCTCTGGGTAGAGTGTACGCGTCTCAAGGGCAAAGACTCAGTCTTGTTCG 

TTGACTTCACACACTGCCAGCAAATAATGTGAATCAATAGACCTTTAACGGATGAAGAAA 

AATTAGCAGTTTGGGAGAAGGTCCTTGAAGGTAGCAAAGCGAAAAGAAGAAGGGGGCGCT 

TGCGCATAAACAGCTGCTTCTGAGAACGAAAACTACGTAGCATTTCCGAGTCCCGGTGGC 

CGCTCAGGCTGCCCTTTAAAGAGACGTGTAGGAAGCCCACCCTGGGGCGGCCGTGGGCGG 

AGCCGCGACCTGAACGCCGGGAGACCTCACCAGGCGGAGGCGGTGTCTACCTCACCAGGC 

GGAGGCGGTGTCTGCCTCGCGCTGTCCTCTGACCGCCAGGGGGAGCCCTGCCGCGCGCTG 

CGCTCCGGGCCGCGCCGCCACGCTCTCTCGACCCGCGCGCCCGCCGCGCACCACCCGTCG 

CCACGCCCGCCGCAGGCCAAGGGCCAGTCACTTGCGGGCCGGCGTCCCGCAGCCCATTCG 

CGCCCCGCCCCTGCCCCGCCGCGGGATGAGTAACGGTTACGAAGCACTTTCTCGGCTACG. 

ATTTCTGCTTAGTCATTGTCTTCCAGGAAACAGCTCCCTCAGTTTGGAATCAGCTCTCCC 

GCTGCGGCCGCAGTAGCCGGAGCCGGAGCCGCAGCCACCGGTGCCTTCCTTTCCCGCCGC 

CGCCCAGCCGCCGTCCGGCCTCCCTCGGGCCCGAGCGCAGACCAGGCTCCAGCCGCGCGG 

CGCCGGCAGCCTCGCGCTCCCTCTCGGGTCTCTCTCGGGCCTCGGGCACCGCGTCCTGTG 

GGGCGGCCGCCTGCCTGCCCGCCCGCCCGCAGCCCCTTCGCTGCGCGGCCCCTGGGCGGC 

CGCTGCCATGGGCACCGACAGCCGCGCGGCCAAGGCGCTCCTGGCGCGGGCCCGCACCCT 

GCACCTGCAGACGGGGAACCTGCTGAACTGGGGCCGCCTGCGGAAGAAGTGCCCGTCCAC 

GCACAGCGAGGAGGTGAGCGTGGCGACACTCGCCGCGGGGCTCCCGGGGCAGGCCTCGGG 

CGGGGCCGGGCGGTTCCGGCAAGGGAGAAGCGCCCGCGGGCGAGGGAGGGTGGCAGGGCC 

TCGCGCGCACCTGGGCTCCGCCCGCGGTCAGATGCTGAGGCCAGTGTCGACGCGACCTTG 

GGTCCAAACCCGCTGCCGAGGGCAACGCGTCTAAAAAACTTAGCCGGTGCAGCTGCGCAC 

TGAGTGACACCTCTCTCGGTGCTTAAGGCTGGTAGCAAAACTCTCAAACATCCTGGGTCC 

CTCTTCCTGGCACGGAGGTCACAGAGGGCCAGGACGTCGCTCCGTCTCTCTCCACATCTC 

TCGCTTCCTTCCCCCACCCTGTCCAGGTAAAGGAATATTTTCGGAGATTATCCTTTGGTG 

CATTCAGATGAAGTAGTATTCATAGTACACCTAACTTTTAGAATGTTGACATTAGACTCT 

CTATTGCAGTGAGGCAAATGAGTAAGCACTCAATTTTGGCTTTGGAATACCCTAAATACC 

CTGACTTTAGTCATTACACATTTTATGCACTTATCTGTGCGTCTATGTATGCTTTATCAG 

TACACATTCTATGCATGTAACAATATCATTGTACATTCTATGCATGTAACAGAATATCAC 

ATGTGCCCCATAAATATGTACAAATATAATCTATCAATTCAAAAATTAAAGTTTTGTAAA 

AACTGGAAAATAAAAAGACTAGTCACTAGTTGGAGGTGACAGAGATTAATCTGGAATTAC 

AAACTTGTTACCTATTTGTTGGCCATTTCTGAGCGGATAGTCATCCACTGCACATTGTGC 

ATATTGGTGGTATGGGACAATTTTAGTATTTAAAAAATAACAAAATCTTTAGATTTAGGA 

GCTATATGACTTTGGAAAATTACTTTAAAGTTGGATAATAACACCTTCCTCATCAGGTTG 

TTGTGAGAATTAAGAGGTAATATATGAAAACGCTCACCATGCAGGCATCTATCTCCCTGT 

CATCTGGTTCCATCAGAAAGATAAATCTTAATTAAGAGAAAAACCTTCCTAAACTATGTG 

TGTTTAGAAAAACCTTCCTAAATCAGCTGTGTTCCTAAGTGGTTTCTGCTCTCTTCTATG 

AGATGTTGGTAACAGACCATGCAGCAGCACACGGCATCCCTCTGAGTTAAGTGCTGGACC 

TGTGCCCAGGCCTGTTGTTGGGGTCAGTGCCCATCAAGAGATGAGAACTCTTGCTTGTAA 

CTTTAGTAGGAATCTGAGTCTGTACCATATTCTGTGTTCACGTTCCAGCTCAGTGTGTAT 

GTTTTGTTTTATTTAAACCACCTACTTTGGCTGTTTCTCCCACAGATAAATATTTCTGTA 

TTCGGTACATAGACTCTTAATTTCTTCCAGTACTGTTGGTGGTAGTTCAATACAGAATTT 
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TGCACGTATATTGATATTATTGGGTGAAATTTTACCTATCTCACAATAGCATACTCTAAA 
GTAGTGACTCAAAAGAGTTTCTGACTGCAAACACAGTAAGAAGTACATTTTACTTTGCAA 
TCC^GTTAATAGTTGTATAATCAGTATATCTGAAACAGGTTTCACAAAAAGATATTAGCC 
CTTATACCGTATATTCTGATTTTTTCTTTTATTTTAATTTTTAAAATGTTGATTTCTTGA 
TGCTCAGAGTCACACACC^CAGTTTGTAAAACATTGTTCAAAGGACTAA.TTCTGGTTTCT 
AGTGTTTTATTTAGGGTGCTTCATAACAGTAGGATAAAACTAAAGAAACTAGAAAA.CATT 
TCAGGAAAACTTGAAGGAATGGCATCATACTGTAGGGAAACTATGACTGCTTGGTAAGAG 
CAAAAGGGGAGGCACATTTTGTTTCTATGTAAAAGAACTTTGTAACACCCAGAGCTCCAA 
ATTGGGATGTACTACTTGGAACAGTTCCGCTTCACTGAAGAAATTAAGTAAACTGAACAA 
ATCACTTATTTTTGAGAAAATGTACGTGTTGGGTCAAGAGTTCAGTTAAATTTCTTACAA 
GGTCTCTTCTAGTTCTAATTTTTTAAAAAATGTTATGACCTCTGCCCAGATTTTTTGTCT 
CACTGGAATTTTATGAAATCAAATAGTTTGTAAGTGGACCATTATAGGACTGTTTTGCCC 
AGTTCTTTGTTGTAAGGGTGTTTGACCGGTTGAATCATGGTATTTAAAAAATTCTTATAC 
AACTCCAGATCTAATGGTAGGCTAAGTTGTGGTGATGCTTATACTCAGTGATATTGGGTG 
TGTATTATAAGAATGAAGAGAGCGGAGAACAAACATAAACATTAATGTTAATGACAAACA 
TTAACCCAAGTACAAGGTTAATGTTTAGTCAATATAGCAAACATGTAATTTACAAGATTA 
AAAATAATTAGGCTTGTGATAAAGTCAATGAATTTCCTACGTAATTGTAACATTAGACTG 
TTTTATTATTTGTCCTGACATTTTGCAGAATCCAAGATTAATTAAAGAAATGGTTTCAAG 
AAGAGGGTGAATACTATAAAAATAGACTTACCTTCCTGAATTGAGGAATTCATCAGGAAA 
GCCTCAAGTGTGCAAATGAGCCATCCTTCCAGAGGGAAATTTCTTAGAATTATCCCACGA 
TTTGAGCCAAA.GCACTTCCGATAGAATTTTTAACCTCTAGTTGGTTCTGCTCCTTCCATT 
TTTACTAATTTTTAAGAAAATACTATGACTTATAATTGTATCTGGAATGATTATCAACTC 
CnTTTCATCCACTGACTrAAATTTGATTATAAATATGCTTTACATAAAGATCTAGACCTT 
ATAATTTGAATTCAAGTGAATTGTTGTGACTAGCATGTAAATTATTATTATGGATTGTAA 
ATCTTAACATAGGTAGTTCTGTGCCCTTAAATTGATAAACCAGTTATCTCTTGTAATCAT 
GTGTACTAAGATATACX3TAGTAAAGTGATTGTATCAGTTTTTATCATAAGCAGTCATAGT 
TCAGATAGTTCAGAAGTTTAGTGTCTGCTGTTTCTATTAGGAAAGTGCTTTTGCAATTCA 
GGGGCTTGCCTCTAGTTACTCATTTGTGTTTTCATTGATTGCCCACAGAAGAATGCAAAA 
CACTGTGTCCTTGGTTATCTAATAAGGCAGTGATTTCAGATTGCCAGGTTTGGCCCATTA 
GTGGTCATAAATCAGTTCAGTGAGTCATGGACCAGTATATTTTTTCTAATTAATATATTG 
GAAGCCATTAGAGTGCCTGGCATGTTGTGAGCATAAATACCGCTTTATGACTGTTTTGTT 
CCATTATATGTATATAGGTCTTTGCTCACTATGTGAATGTATGTCTTACTTTGGACTACT 
ATC^AATAAGTCTGAAATACACTTTAATAAAGTATGTTTGAATTAATTTACAACATACTA 
TAATATTTGTATAAATTTTTTTTTGTTTATCTAAGAAAACATGGAAGATAGGTTAGAGGT 
GCACCTAAATGTTACGAAATGACTTCTGGAGTGTCATACAAGTTGAGTTCTGCAAGATAT 
GTCTATCCTGGTGGTTCTCAGACTTTAGAGTACGTAGATAAAGTACTCTCCTTAGGATGC 
TTGTTAAAATGAAAGTCCAAACTGCTCTTGGAGAATGATTCAGTGGGTCTAGGATTAGGC 
TCAGGAGTCTGAAATTTTAATAAACAGCACAGGTGAATCTGAGGTAGGATTTACCAGCCA 
CACTTATTCTCTAATAATTTAATTTGTTTGTCTTTGAGAAATGTAGCATAGTTGTGATAT 
GAATTCTAGTCAGACAGCCTGGGCTTGACTCCAAGTTCCTTTGTTTATAAACCTTATTTT 
TGTTTCTTTATGAATGCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAAATAGAGTCTTGCTCTGTTG 
CCCAGGCTGGAATGAAATGGCATCATCTCAGCACACTATAACCTCCACCTCCTGGGTTCA 
AGCAAAATTGTCCTGCCTCAGCCACCCGAGTAGCTACTACAGGCTTGCACTACTAGGCCC 
ACATGATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTG 
AACTCCTGACCTCAAGTGATTTGCCCCCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCA 
TGAGCCACTATACCTGGCCTATGAATGCTTTTGTGTCTCAACAGTTAGCTTAAATTTTCA 
CTGGTACAAAAAAAGCTTTAAAGTAATTAGACAACTTCTTTAGTTCAAGAACATTTGAGA 
AACAAGAGTAGGATGAAAACAGGCCTGAATTTATGTATGTTGAAGGAAACAAAAACCTTG 
TAGGATTAAAATTGGGGTTTGTATGGTATTTCCTGTTGCTATCTTTTTTTTCCTGCTTAT 
CAAATTAATATATTCTTATTGTAGAAGTACAGAAAAGTATATAGACTTTGATTAACAGTT 
TCAA^TGCATTCCTTTTGCAGCTTCATGATTGTATCCAAAAAACCTTGAATGAATGGAG 
TTCCCAAATCAACCCAGATTTGGTCAGGGTAAGTGAAATGTGAATGCAAAAATCATGCAG 
GTCAAAAAGGAAGTAAAGTAAACAGGAAGTTAATTTCTTCAGTTTTGTGAGGGAAGTCAA 
ATAGGCAATTAGCCATAAACTCTCTGTGGTTGATTTGCTGAGACGGCACTCTGATCCAGT 
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AGGCTTATGCATAAAACAGAAAATCTAGACCGTAGGCAACTCTTTAACCAGACAAGATAC 
TAGGATTCTCATGCTTAATTCTCACCATGGTTTCCTCACTATCAGTGTTTTATTTCAGTT 
TATATTTGGTCTAGGAGAGGAATGATTATCAATTGTGATTGGTAGATTGCTTTAGTAGAC 
TCAACATCACTAGAAGTAATTTTTCAAATGTCAGTTTCTGATGAAACAATAAGGAACTGT 
GTTCCACTAAATGTCAGTATATGGCTACTATCATAAATGTTAATGTTCAAAACCCTAAAA 
CACATTTTGAAATCCAACTCAGTCAAAGGCTCACAGCACATTACTTAGGCTACTTTAAAA 
GTATGGAAAAGGACATGTGCTGGAAATACTGGTTCCCCTGGGCATACTGCAACCATGTAA 
CTCTATAGCTACTATATAGACATTGAGTTATGGTTTTTTTTAAATCAATCTCTGTTTCTC 
TGAAATGACTGTTTATTCTACTTATGCTTGACTTGTAAACACTTACTGAACCCCTGATAC 
GTGCTGTGAAAGTGCTCAAGAATCATGGGAAAGCCTTTGCCGTTTACTTTGTATGATATT 
GTAAATGTAAGTTAATATGTATCTGATTTATATGTACTAATATTTTCTCATTATCCTTGT 
AAATTATTCATTAAAATACATTCAAATAGCCTTTGCTTTTTTCTGCTGCACTCAGGAAAA 
AAAAAGTTTTGGTTTACAATGCTTGTGATTACAGGCTGGGCGCAGTGGCTCACGCCTATA 
ATCCCAGCACTTTGGGAGGCTAAAGCAGGTAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTTGAGACCA 
GTCTGGCCAACATGGCGAAACCCC^TGTCTACTAAAAATACAAAAAAAAAAAAAAAGCCA 
GGCGTGGTGGTACCCGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCACT 
TGAACCTGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATCACACCACTGCACTCTAGCCTGAG 
CAAGAGAGTGAGACTCTGTCTCAAAAAAATAATAATAATAAAATTAAATAAATAAATAAA 
,TAAGAATAAAATGCTTGTGATTATAAAACTAAATATACTATTGTCATAAAATCAGCAATT 
ATGCTCCTTAGTATCTACCCAAAGAAGCTAAGAACTTATTTCCACACACAGACCTATGCA 
TGGATATTTATAGCAGCTCCATTCATAATTGCTAAAATTTGAAGCAACCAAGATGTTCTT 
CAGTAGGCGAGTGTATATATAAATTATGAATGCATATATAAACTATCCAGACAATATAAT 
ATTATTCAGTGCTTAAAAGAAATGAGCTATCAAGCCATGAAAAGACATAGAGGAAACTTG 
AATGCATATTTCTAAGTAAAAGAAGCCAATCTGAAAAAGCTACATAATGTATGATATCAA 
CTATTTGATATTCTGGAAAAAACAAAACTATGTAGACTATAGTTTTGCTAGTCTAGTAAA 
AAAAACTAGTAAAAAGATCAGTTGTTGCCAGGGGTTAGCAGGGACGGAGGGATGAATAGG 
CAGAGCACAGGATTTGTATGTCAATGAAACTACTGCATATGATATTGTAATGGTGGATAC 
ATGTTATTATATGGTTTTCTAAATCCATAAACTATGCAGCACCAAGAGTAAACCCTAAGA 
TAAACTGGACTTGGGTGATTATGACATGTCAATGTAGGTTCATCAAGTGTAACAAATGTA 
TACCACTGTGGTGGGTATGTTGATAATGGGGGAGGCTGTGTGGATGTGAGTGTAGGGAGT 
GAATGAGAAATCTGTTCAATCTACCTTCTACTTGATATTCTTGTGAACCTAAAACTGCTC 
TAAAAAAAAAGTATATTTAAAAAAAAAAAAACAGGCTGGGCGCGGTGGCTCATGCCTGTA 
ATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCGGATCACAAGGTCAGGAGATCGAGACCATC 
CTGGCTAACACGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGTCAGGCGTGGC 
GGCGTGCACCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGACACTGAGGCAGGAGGAATGGCGTGAACCC 
GGGAGGCAGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGA 
GCGAGACTCTGTCTCAAAACAAAACAAAACAAAACAAACAAAC^AAAAAACCCAAAAACT 
AAATCCCCTTACAGGTTAAAGTTCAAATAACATTAAAATCCAAATAAATTAAAAAGTAAA 
AGAAAATGCTTGTAATTAATGTAGAACGTGTTTATTATGTCATCTAGAGTGGATATTATT 
TTCATTGGTTTCTTTTTAGAGTAAAATTATCTGCTGTGCTACTGTTTCTAACTCCTCACA 
TATCCCTCCACTGCTTGTTTATTTTTAATTTTTTTGATCATGCTTCTTTCTAAATACCTG 
GTCAAAATGAGATACATTTTCCTAGAAAATAGATACAC^CAGA.CAAACACACACACACAC 
CCCACTTTACCTTTATTTCAGAGCTTTACAACCCTTGTGAAGCCCACCCAGACCTCAGGT 
AGAGAACTCTGTTGTCTTATAGGTTCTCTGATTCTAAAAGGCATTATGGATAATAGAAAA 
TTTTATAATTAATCAGAAGCATTAAATTTTATATTTGTTTTAAATATTGTGTTTATTATA 
GGAGTTTCCAGATGTCTTGGAATGCACTGTATCTCATGCAGTAGAAAAGATAAATCCTGA 
TGAAAGAGAAGAAATGAAAGTTTCTGGTAAAGTCCAGTCTTTTCTGTTTATTTTGTTACA 
TAGCGGAAGCGATAGATTTTGTTAGGCATTAGAATAAGCCTTTCTTTGCTCAGACACTAA 
ATGTGGGAAATACAGAAATTCTTTTTTAGCATAATTTTACTTAAACTCCAAGATGGAGTT 
ATAAGAGGTCAGTGCTGGCTATTATATAAGAGTCAGAATAGAACTTCAACTTGCTGTTCT 
TCATGATGATGTCATCATGTCATGTAATTTATGTGTCAAACTTCAGAGCAGTAGAAAGAT 
TAAGATGAAGGAGATGGAAAGGATAAAGGGAAGGCTTAGAAGCAGCATCCACCCAAAGCA 
AGCATAAGCACCCCCTTCCTGGTAAGATACTGGTAAGCAATGTGTGAGGTCACCTGGGAA 
TATAAAAAGAAACCTGGGCAAGTTACATGAAGAGAAAGAAAATACTGTAACACCCATTCA 
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GGAAATGTAGTAAGTGACAAATTCCAGAAACTGTACTATACTCAAGGAATACAAAAATGA 
AAAGATGCGCCATCTCTGCCCTCACCTTACAATTAGCATAGCATAGTCATTAAAAGCTTG 
AGCTTTGAAGTTTCGGGGTGTGCAGATTACAGGCTAGTATAATGTTGGGCTAACAAAGAC 
TTTAACCTCCCTGAGTCTCAGTTTTCTCTTCTATAAAATGGGGATGTACCTGTTTCTCCG 
GCTTCTTTGTAAACTGGATGAAATAACAAAAGAAGCACTTAGGACAGTGTTTGCCTCAAA 
GTAAGTTCTAGGTAGCTATTATTTGCTACCATGTTGTTATTATTGTGGTTGTTGCTATTT 
TATTATTATTGAGATGGATAATAATAATAAATTACATGTAAGATGAGATAGGGTATTGTC 
TCTTTTTAATCTAATTATAGTAACTACCATTTATTGAGTCTTGCTTTGTGCCAGGCACTG 
TGCTTGGTACTTTATGGTTATATTTTCTCATTTAATTCTCAAGACAATCCTGCAAGTTAA 
GTCTGTTACTGCATTGCATTAGTGATACTAAATAACTTGAAGGTTGTCATACAACCAGTA 
AGTGGTTGAACCAGGAATCCACTCAGGTATGCCTAACTCCAAAACCCATTTTTTCCTGTT 
AATTTCACATTGCTGTTTGTGTTGGAAAGGACGTAAAGCAACATTCTTTCTGAGGTTGAC 
TGTAATTCATGATTTAGTTCCATCTTGGGTCTCTTAGAAGTCCTC^VGTTCCTAGAGGGCT 
TGAGATTTTTTTATAGGTATCAAAATTCTCCCCATATAAAGAGCTTTCCTCTTTCTACCT 
ATCCAAAAAAGCCTCATCCTTCAGAGAGAAGAGGCCATTTCAGATGGCACAAATTCATGG 
ACAGAGAAATAGTATTGGGGGGGGCTTTCATAGAGTTATAGGGGCTAAAGTTAGACCAAA 
ATAGTAAATACTGACTCTCATCTAGTAGAGAAGCTAGGATGGCTGTTCAATAGGGAGTAA 
TCTCAGGGAAGCAGTGTTTTTAGGGAGATCACCTAGCAGTAGGAAGGAAGGGACTCATAT 
AAGAAACGTAGAAGAAAATGTGTTGCATATATCGAATGTCAGCACTTTATGTAAGGGTAT 
TTCATTAGCCTTATTTTTCTCCATTTCCTCTTTTGATTTTTTTTGTTGCTCTTCTGCTAC 
TCTACCTGTTTGTCTATTGAATACATTTATTTTTTTGAACAGTGAGTTTACATAAAGTAA 
ATATGTACATATAAAGTTGAATTTGAATGAAACCAAAACCTCAATATTACAAATATAGAA 
AATGACTCAACTTTCCTAGTAACCAAAGAAATGACAATTAATGTGGTCTTGGGTAGGTAT 
GCATTGTACCTACTAAGTTTTAAAAAAAAATTAATAATAGCATCCTATGTTGTTAGAAGA 
GCAATTGTTAATTGGTGGTGGTGTGGTAAACTGGCACACATCTTTTAAAATATAATAAGA 
CTCACACAAAACGTCACATGCTTTGACTCATAATAACATTTCTAACAATTCATCCCTGGG 
AAATTATATAGTATAATGCTGAATAAAAAGTTACTAAGATGTTTGTTTTGGCATTATATA 
TGCGAAAACAGAAAACTGGAACTAGTACTGGAACATTTACTAACCTAAATGTTCAATAAG 
TAGAACTCATTTAATAAATGACACTCTTCAAAATTTACAAAATAATATTCAACCATTAAA 
AAATGAGCATGTAAAATTGGCTGGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 
GAGGCGAGTCGGGTGGATCACTTGAGGCCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGACAACATGGC 

aaaaccccgtctctactaaaaatacaaaaattagccaggcatggtggcgcaggcctataa 
tcccagctacttgggtggctgaggcatgagaattgcttgaacccaggaggaggttgcaat 
gaaccaagatggcaccactgggcgacagagtgagactcrgtctcaaaaaaaaaaagtatg 
taaaattatacactaaaaacatagaatacgttcaaggccacccctaagtggaaaaaaagc 
cacagaatacacagaaatctaaacagtaatttgggtgatgagactggcaattctttttgg 
tctttctgcttttataggtcttcgttatttctacagtaagcacatgactattaggataaa 
aaaaatcttggcctggtgtggtgctgtaatcctagcaccttgggaagattgtttgagacc 

GGGAGTTCAAGAGCCCCTGGGCAACATATCGAGACCCTGTGTCTACAAAAAAATGAAAAT 
TAGCCAGGTGTATTGGTACATGCCTGTAGTCCTAGCTACTTGGGAGGCTGAGGTGAAAGG 
AACACTTGAGCTCAGAAGGTTGATGCTGCAGTGAGCCGTGATCGCACCACTGCACTCCAG 
CCTGGATGAAAGTGAGACCCTGTCTCAAAAAAAAAAATTGTGGTGATTCACACCTGTAAT 
CACAGCACTTTGGGAAGCCGAAGCGGGAGGGTCCTTTGAGGCCAAGAGTTCAAGGCCAGC 
CTGGGCAGTATAATGAGACCCTGTCTCTACAAAAAATTTTTAAAAGTAAAGAAATTTTAA 
GATAACTAAATACTACATAGACATATATTTTAAATATTTATTACATAAAGGTAAACCAAA 
TAGAAGAGGAAATAATGTTATGCCCTACTTCATATGACCAAAAACTGGAAGATAGTGTCT 
GAAAATGAAAATGATTGTATTGGGAAGGTAGAATTGTGGCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 
TTTTTTTCAGTTTTCTTCTCATTACATTTTCAATTTAGTCTTTGTATATAGATTTTGGTT 
TATTGGAGAATATATAATGTGCTCTATTAATGTTTAAGTCATAAAAATATAAATTTCAAG 
TAATTTAAG CT C CAATAGTTAT CTAACCTG CCTTCTAATAAATGGGAAATAAATATTTAC 
TTTTTGTTTTGATAAACATATATTTGTTGGCAACTAGCACATGATTTTAAAAGTATAGTG 
GAACTATACATTTATGTCTTAAAATTAAAACTATAAAGTTATGTGACTGGGAAAGGAAAA 
ATAATTCATTCAGGATTATCTGACATCTTAGTATTATAGTAGTGTTAATACTAGCATATA 
GTGAAATGTGTATCCAAATGTAGTAATCAGTTTTGTTTTCTTTGTTACCCAGCAAAACTG 
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TTCATTGTAGAATCAAACTCTT(^T(^TC^CTAGAAGTGCAGTTGACATGGGTAAGCAA 
AAACTGAATTTTTTATCTTAATAGTGGACTTTAAATTAGTATAGGTGTATTAGTTATAAC 
TTGTGCTTAGGTCCAGGTAAAAAGAAAATGAGTTGATTCCAATTTTACCTTTTAAAGTTC 
TAGCTTAGTTTCTTAAGGCTTCTGTAAAATCATACTGACTTATGTAGGGTCATATTTTGA 
TATGCAAGAGGAATGTAAAAGGTGTAATGTACTTAAATGTTCACTATCCGTTTGGAGATA 
GAAGTTCTTATTCTTAGCCCTTTTAGTACTAGAGGTGAAATATCAAAACCAAACAACGGC 
AAAAAAAAAAAAATCCAAAAAAAATCCAAGTATATCTGTTTTTAGCACTTAGGTTATTGT 
GATATTAAAGTTATTCAATACTTAAATAAAAAATTATTCCAGTATTTACATATATTGAAA 
ACTTAAATAATTGGCTCTTTAATGTAACTTTAGAATGAATAATCATTTAAAATAAGCTCT 
TAAATTATTTTTATAGAATTAAGAAATTATCTACCTCTATAAATATGGATTAAGACCAAA 
CATTCAGTTTTTCAGTGTCTCAAGCTTATTCTTTGCTGTGACTACTAGTTACAGAATATT 
AGGTCATAATTCTTGTGATCATCCATATGCGATAGTAGTGAGCAAGTAGAACTGGAGAAG 
AAAATTTTATGAAGATAAGGGAGCTACTAAAAACTTCTGGGACCTAGGAAACAAGAAGAA 
ATTTTGTTCCCTAGAAAGAGGAGCATGTAGTAGTAGCTGCAAGCTGCCTAGGAATAAGGC 
AGGTCAGAGAAACCCACTTGTCTGCCACACAGAGCAAGTAGGTAAATGGGCACTTACACA 
TTTTTGAAAGATAGAAATGTTCTAAATGAAAAGTAAACTATGAAATAATCTGTTATTTTG 
AAAACAAGTGAAGAATATGGACAGAATTCAGTGGGATACTTTGAAAACATTAGAAATATT 
TGTTTTTATGATGTAAGCATTTATTTTCTTTGTGTCTTCCTTCCTATCAGCCTGTTCAGT 
CCTTGGAGTTGCACAGCTGGATTCTGTGATCATTGCTTCACCTCCTATTGAAGATGGAGT 
TAATCTTTCCTTGGAGCATTTACAGCCTTACTGGGAGGAATTAGAAAACTTAGTTCAGAG 
C^UU^AAGATTGTTGC(^TAGGTACCTCTGATCTAGACAAAACACAGTTGGAACAGCTGTA 
TCAGTGGGCACAGGTGAGGGATGGCAGGATCATGAGCACTCCAGGAAGAACTTGCCCTrT 
TCAGTCTTTGCTGCACACTGTTGAGCATCATGCACATAGTGGCCACCCCTGCGGGGTGAC 
TTTTCCACATGTGGGAGTTTTGTTTTGTTTCTGCAGGAGTTTTGAGGCAGGTTTTATCTA 
AATCATTTGAGGTTTTTGTTTGTTTTTATTTAAATATATCTCTGATTGAACTGAATGTTA 
ATCCTGGTTAAAATGAGTGACAAAAATACTAGAAGATGTGTGTTAAAACATTTATACCAA 
ATGAATTAAGGCCATTTCCTTCAGTTCTACTTATGTGCTGAAAACAATAATACCTAAAGA 
AAAACCTTACGGCCGGGTGTGGTGGCTCACATCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGA 
GGCGAGCAGATCATGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCCTG 
TCTCTACTAAAAATAAAAAAATTAGCCAGGCATGGTGGCGTGCACCTGTAATCCCAGCTA 
CTCAGGAGGGTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCTCAGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCTG 
AGATTGTOCCACTGTACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAA 
AAAAAAAGAAAGAAAAACCTTCTTTTTCTTTAGGTACTATTAGACCATGGCTCTAATTTC 
CTAAGTAAGGGAATATTTTATATATAACAGATATTTTGCTGTTATTCAAAGATGTGTAAG 
ACTGTCAGTTCATACAACTTGATATGGAGTGAGTGTCATAAATTAATTATTCCCACTCTC 
TGGTCTAATAACCTACAAAATTATTAGGAAAGTCACTTACTAGCGTTTTACCTTTACTCT 
CAGTATTTCTTTATTCCTTTTACTTCTTCTTCAGCCTTCTCCTTTTCAGAGCTTTCAGAG 
TTTCTTATGGACAGGAAGACCTAGAGAAAGTATTTCCCCTTCTCCTTGATGATAGCCAGA 
ATGAGGACAAGAAAGTATTGGAGAGACTTAGATGATTCAGAATGTAAATTAACCAGTGTA 
GCTACTGGAAGCTGTCAATTCTTCTCTTTCAAAATGTGTCTGATTCATAGCCATATTTTA 
TACTTTAACATTAAAGGTATTTACTTGTATTTGATCCTTTACCTTTAAGAACTATTTGCT 
CTGTAGCTGAAACCATC^CACTTAACAAACTAACAAAAATCATGTTTGTGTTCTAGGCAG 
ATGTATTAGATTGTTAAATGGTTCTAGCAGGAGACTTTTTAATAGTGTAGTACCAGGCTG 
GGCATGGTGGCTCATGCCTGTAAGCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTAGATCACC 
TGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCGCGTCTCTACTAAAAA 
TACAAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGCAGGCACCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTG 
AGGCAGGAGAATTGCTTGCACCTGGTATGTGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCACGCCAC 
TGTACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCAAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGT 
GTAGTACTGTTGGCTTTTTCGTTCCCCTAGTGTTACACTTCCTTTCCCTATTACATAGGG 
AAAAGGTAATAGGGAATTCCTATTCCCTATTACTACTAACCTGGGTTAGAAAAGCATATA 
TTAATAAAGATATTAATGTAAAAGTATTTTGTAAACTTTAATCACTGTGGATTGTGATTT 
TTCATATGTTCTAAAATTAAGTTATTTTATTGCTTATTGCTTTCTACTTTTGGTATTATA 
TTTAATTTAGTAGTGATATCATGATTTTATTTTCACTTCTAGGTAAAACCAAATAGTAAC 
CAAGTTAATCTTGCCTCCTGCTGTGTGATGCCACCAGATTTGACTGCATTTGCTAAACAA 
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TTTGACATACAGCTGTTGACTCACAATGATCCAAAAGGTAAAACTGATATTTTCATTATA 
GAGATTGATCATAAGCTTTTGTCTTACAAAAAGGTATTTGTTGATACATAATTTTAAATG 
TGGACAGTGATAAAAATACAGTGTTATCTGAACTATTCTTAATGGTTAGTTCAAAACCTA 
TATGCCCTCATTTTATTTTCAGAAAACTTTATCTCTGTACCAATGGGGAAAAAAAAGTGA 
AGGGATC^TTTCCTGAACATCTGGTCTTTTGAGGTTCACAAATATTAAACTACACAGAAA 

agatcttttgagacattctaaatagtaatatatataatcctAtctagtatagcaaagact 
ggaccaaaaggccacttgatttttttagttttgagatggagtcttgttctgtcgcccagg 
ctggagtgcagtagcatgatctcaacctgactgcagtctccacctcccggactcaagctc 
tcctcctgcctcagccttccgagtagctgggactacaggcgcataccaccacacttagct 
aatttttctattttttgcagagacagggtttcaccatgtcacccaggctgggcttgaatt 
tctggactcaagcaattcccccacctcggcctcccaaggtgctgggattttaggcatgag 
ccactgtgcctggacaaaaggctactttattcaaggagataaatatctggaaaaagtggc 

ACATGTAATTTAATTCAAAACTTAATAAGCATCTTAGGATAGGTAAGTAGGTATTTTATT 
AAGACGTTTAGTGTTAATCAGAAATATTTGATTAATGAGAATGGCTTGTCTGCCTTTTAT 
AGAATAATTTTTTACAACATTTTGTAAGATAACTAGAAAGACTTGGAAGATAATATTGAA 
CATAACTTGCAAAGATAAATGTTTCAGAGAGCCTGTATATTATTAAGTAATGTATATTAC 
TACATATTTTTGGTATAAATGAGAAATGTTTGGTTATAAGTGAGAAATGTCTTGTGAAAG 
TTTTAATTCTCGATGACATTTTTATAGAAGTTCTGATTTAATAAATATTAGAGGAAATTA 
TATTTCATAGATAATTCCCGCCGAAAAAATATTCAGCTTTTATTTCCATACCTAAAAAGA 
TGACACAATATCAGTGGGTTGATTCAGTTTGCTCATTTTAAGAATGCTATGGATAATCTA 
TTAAGACTTTATACTATTTATTAGCAGTCTACTTCATTCTCATTTCTTCACTGTTTCATC 
AGAGGAGGGGGAGATGGAGGAGAAAGAGTTTTAATAGTTATTTTTCCTTGAATGCCAAGC 
ATCATGCCAAATGCCTCAGAGAGATTATCTATAATCCTCACAACAACGGAAACTATACAT 
TTTTTTTGTCAGGAAATAGAGCCTCAGAGTGAAAGGAACTAGCCAAGGTCACCCAGCTGG 
CTTTGGGCAAAGTTTGAACTTGGCCTAAGTCTTGGATTATTTTGGAGCCTTTTCCACTAT 
ACAATCTCTTTGATTTGAAACATTAGTATTACAGTATTACAGTCTGAAAACTTCATCCAT 
TTTCATTTAAATCATACCAGAATAAAATACAGrGACTTTTGCCTTCCCAGTAGAGCTTTC 
AC^ATCAAGTAAATTGATTTTTTAAGCCATTTTAGTGAAAATCTAACAAATTGTTATGCT 
GATTTATTCTGAACTATAAGTCATTTAAATTTTAACTTTCCATATGTTGGCAGATGTCAT 
GTGTCTGTTTACTTTTTGGAGGCTCTTCTAACAGTAATTGTTACCAACAGCTGATGATCC 
AGCCTGTACCCTCTTCTAGCTTCACTTGAAAAAAACTCAATCCTTTTACTAGTAGGAAAG 
GAAGTAGGAAAAGATTAAGGTTCCTAGTGTTTTATTTTCACATATCTAAATGTTGACATT 
TAGAATGTGTGCTAATACATTATTGTTATGGCAAAATATATTGCATATGTATATGAGGAG 
AGAGATTTAATCCTTTTTTATATTTTTTGTATTACATAATTTGATACTTAGTTGTCTTTT 
TTAATTCTAAGACTTTTGGTGAAAATGTATAGGCTTATCCTGCATTTATCATTAATGAAC 
CTTCAGACACTTTAATCTATAATGAAGCAACTCTCGATTTAATTTGTCATGTTTACTGAC 
TAAAGAGTTC^CCATAATTAAATTTTAAAAGCAGTTAAATGAATAGCATAGTCTCTGAT 
TTTGTGTCATATTTTTTATTTTTTTAAGCAA.CCAAACTGAAAAAACTGTAAAACATTTAA 
CTCTGTAAAATTTAACTCTGTAAAACTGTAAAACATTTAACTCTGCTTGTCATCTAAAAT 
AGAATTTTGTTTATAAATTCCCTGAAGGTCTACCCCTGTTCTAAAAATTACCCTTACTCC 
CCATAATGGGTTTATTTTCCATTACCCTTTGTTCTAGAAGTGTAATAACAATTTAACTAG 
AGAGTAAAATTGTAAAGTAGATGATCCTGAATTTAGAACTTTCCATTTTTATTTGTTCCC 
CGCCCCCCATTTCGATTAAATCCAATCTGTATTATGTCTCTTTCCCTCAGGGTCTTCTCT 
GTTAGAAAATCTGATAAACAAATCCATATTAATGTTACTTTTCCAAGGAGACATTTGTGT 
TCTATATATGAAAACTACCATTTACTAGTGGTGTGACCTTGGCCAACTTACCGAACCTCT 
CTGCCTTGGTTTCCCCCCATAAAGAGATAATAGAATCTATCTCATAGGGTTAGCATGTGG 
ATTAACTGAGTTAATACATGTAAAGTACTCAGAAAAGTACCTCGCACATGAAAATAGCTA 
ACATTGATTGAGCGTTTACTGTTAATGCTATTCAGGTATCACAGCAGTTTGGGAGTAGGT 
GGGTCCTTTAGCACTCCGAAATCAAACTGTGAAGATGCTCACTTAATCCCTATCTGTAGG 
TTGCTTCTGACCCCAGTGGAATCTTTCCATATTGATTGATGCATTTAATAGACGTTTGAG 
CACCATTTGCCAGCCATTGTTCTGGGTACTAGAGATAAAGGATCAAGTCAGACAAAAACC 
AACCCTCATGGAATTTATATTCTAATGGGAGGAGACAGACAATAAAATAAATGTTACATA 
TGATAAGTGGTAGTATATGCTATGGAGATAACTTGGCTGAAGGAGAAAGAGTATCCAAGT 
TAATTGTTGTTTTATATGGTACAGTCAGAGAGGCCTCTCTACTAAGGGAATGTTAATCAG 
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AGACCTGCAGGAAGGGAGTGAGCCATGTGAATATCTGGAAAAAGTGTGTTCAAGGAAAAG 
GCAGAAGCTAATTCAGAGGCTCCAAGGTGTGAATGTGCTTGAGGTTTTCAGGATACAGCA 
AGGAGGTGAGGCCAGTGTGGCCAGAGGAGTGAGGCAGTGAGGAGAGGAGTGGTGGGATAT 
GGCATCAGAGCAGTCATAGAGAGCTTGGATATAAACTTGGAATTTGCTGGGCATGGTGGC 
TCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGGGATCACTTGAGTCCAGGAG 
TTTGAGACCAGCCTAAGCAACATAGTAAGACCTCATATCTACAAAAATAATAATAATAAT 
AATTAAATTAGCTGGCCTTGGTGACGCACACCTCTAGTCCTAGCTACTCAGGAGAATGAG 
GTGGAAGGATGCATTGAGCCCAGAAGTTTGAGGCTGCAGTGAGCTGTGATCATGCCACTG 
CACTCCAGCCTGGGCAACAGAGTAAGACATTGCCTCAAAAAAAAAAAAAAATAGAAAAGA 
AAAAAAGAATTGGCACTGCGGCACTCTCAAATTATCAACTGCTGGTAGAAGTGTAAAGTA 
TAGCCTTTCTGTAAAGCAGTTGGCAATATAGCGTGTATCTAGCTTTAAGAATGTACTTGT 
ACTTTGGCCCTTCATTCCACAGCCAGGCATGCATTTTAAAATGTTCATCATCTGCATCAT 
TGTGACGGTTTGTTTCTTCCATATTTGGAGATAAATTTATGTGTAGACTTTTTTTTTGTA 
AGAC^TAGTTGATAATGAAAATTTATTTAAATGGTCTTGCAATGATTTAAGTATTCAAAT 
GCTTAAAGAAAGCATTGCTGGTACAAATATTTCTATTTTTAGAAAGGGTTTTTATGGATC 
AATGCCCCAAGTGTCATCAGAGCCATTGGTGTTTTCATTTTTAAAATGTCACCTGTAAAA 
TGGGCATTATTTATGTGTATATGGCTTTTTTTGGCATTCCTGATAAATGTATTATATAAA 
GTCTATACATTGGATAATAACACTAGTATATTTAAACTTACAGACTTATTTGTAATGCAA 
ACCACCATTTTAATGTACTGTAATTAATATGGTTATAATATATATATAGTCCTTCTGTCC 
TACCATGAC^CAACTTTTTGTGTGTGTAATAAACCGCTTTTGGTTTGAAAATATTTTTCG 
AGGCCGGGCACGGTGGCTCACACCTGTAATCCTAGCACTTTAGGAGGCCAAGGTGGGTGG 
ATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCCCATCTCTAC 
TAAAATATAAAATTAGCCAGGCATGGTGGTGCATGCCTGTAATCCCAGTTACTTGGGAGG 
CTGAGGCAGAAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGGGCCAAGATCACAC 
CATTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGATGCCATCTCAAAAAAAAATATATATATA 
TATATTTTTTAAAAAAAGAATGTTTATCCTGGCATTATTCTTATTAGCAAAATATTAGGA 
AAAACATAAATGTTTTGACCAATAATAAGGAAATATATGAATTATGATATCTATGTAATA 
TAGTAATGGGGAAATTATTAAAAATGATCTTTTCACAGACTATTACATGGGAAAATATTC 
ACAATATAAGTGGAAAAAGATAAGCAAATAAGGCTTTAACTACAGTGTGATTTCTAATTT 
TGTAAGATATGGATATACACACACACATACAGATATAAGATCTAGAGATATATAGAGATT 
CAAGATATGGATGAAGATATATATATATATATGAAGATATATACTCATATACACCAAAAA 
AGTTGTAAGGAAATGCATGACAATGTTATATCATCTCCAATTGATAGGATTATCAGTTAC 
TTTTTTTTTCTTTAGACTTTCCTGTATTTTCCCTGACTATACATTAGAATCACCTGGAGA 
TCTTTAAAAAACTGCAGATGTCTAGGCTCCACTCACCAAAAGTTAAGAATTAAATAGGCT 
GGGGTACAGGTGTAGATACTTTTTAAATAACTGCCTGGGAATTTCTAATATTCTGGTTCA 
GATTCATAGCACACACATGAAGAATAAGCATATTATATATTAAATGTTGAGGTGTTTCTT 
TTGTTATGTTAAATGCTTACCTACATACTAAAGTGCTTTTTTGTTTTCCAATTTAACACG 
CTGGAGTTTTGTTTGTTGTTGTTTCTTTTAGAACTGCTTTCTGAAGCAAGTTTCCAAGAA 
GCTCTTCAGGAAAGCATTCCTGACATTCAAGCGCACGAGTGGGTGCCGCTGTGGCTACTG 
CGGTATTCGGTCATTGTGAAAAGTAGAGGAATTATCAAATCAAAAGGCTACATTTTACAA 
GCTAAAAGAAGGGGTTCTTAACTGACTTAGGAGCATAACTTACCTGTAATTTCCTTCAAT 
ATGAGAGAAAATTGAGATGTGTAAAAATCTAGTTACTGCCTGTAAATGGTGTCATTGAGG 
CAGATATTCTTTCGTCATATTTGACAGTATGTTGTCTGTCAAGTTTTAAATACTTATCTT 
GCCTCCATATCAATCCATTCTCATGAACCTCTGTATTGCTTTCCTTAAACTATTGTTTTC 
TAATTGAAATTGTCTATAAAGAAAATACTTGCAATATATTTTTCCTTTATTTTTATGACT 
AATATAAATCAAGAAAATTTGTTGTTAGATATATTTTGGCCTAGGTATCAGGGTAATGTA 
TATACATATTTTTTATTTCCAAAAAAAATTCATTAATTGCTTCTTAACTCTTATTATAAC 
CAAGCAATTTAA.TTACAATTGTTAAAACTGAAATACTGGAAGAAGATATTTTTCCTGTCA 
TTGATGAGATATATCAGAGTAACTGGAGTAGCTGGGATTTACTAGTAGTGTAAATAAAAT 
TCACTCTTCAATACATGAATGGAAACTTAAATTTTTTTTTATGTGTCCTTGCTTATAGTT 
TAGCTGTAATAATTTAACCTTGTATTCTTGTGCCATATTCTGTCTTTTTATTACTTATAA 
AGACAAACCAAAGTAAATCTGAAAGGAGACTAGAAGCTTTGAAATTATTGTtTGGGGGTT 
TTATAAAAGCAACTACTGTCACCTCCATCCAGATTCTTTTAAATTATTGATCCATCCATA 
GTATATATTGCTACTCATTCAAGAATCCTCAATAAGTATTGAGTATTTACCATATGTTGG 
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GATACTGTGGGCTCTGGAGAGAGGAGGGGGCAATAGAGCTAGGAATTAAGAATCAGTTGA 
GTAAAATGTGTAATATTTATTCCCCATTAATAACTGACTAGGAAGGACTAAAAGCCAGAA 
AGGGGATGAAAAAAAAATCCTTAATTCAGGGCCGACATTATCTACTTAAACAACTTTGAG 
ATATGGTCTTAATTATTTTAAAGCAGAATAATATAATTGAAAGTTTATAGCTAAAAGAGA 
CTATATAGGTCATTTAGTATAATTCTTCATTAGTTTACGAACCACAAAATTGCAAATAAA 
TAAGCTATGAACTTTGATGTACACTATAAATCTCCTTAATTCTATAAATTTGTGTCTGTA 
ACCTGAATAGTTTGAAAACTTCTTTAAAAATCTCTTGTATTTCATCCGGGCGCAGTGGCT 
CACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGATCACGAGGTCAGGAGTT 
TGAGACCAGCCTGACCAACATGGTAAAACCCCATCTCTACTAAAATACAAAAATTGGCTG 
GGCGTGGTGGCACTCGCCTGTAATCTCAGCrACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCT 
TGAACCCGGGAGGCGGAGGTTACAGTGAGCCGAGATCACATCACTGCACTCCAGCCTGGG 
CGACAGAGCGAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAAACTCTTGTATCTCAATATTTTTAA 
ACCACAGGCCTAAATAAAACTAATTTTGCTCAAGTTTTCTCAACCTAGGGAAAAAGAACT 
ATGGTTCCATATTCAAAATAAATATTATAGACCCTTTTCCTAAGTAGGATTTTGTGGTTT 
ACTGATTGGGTAATTTGATCATTAAAATTATGTGAAATCTGCCCGGGCACACCTCATGCC 
TGTAATCCCAGCA 
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Figure 7: Nucleic acid sequence of GSS: NT_028392, position 1352038-1381802 
(SEQ ID No: 19) 

CACAGCAGCCTCCGTCTCCGGGGCTCAAGAATTCTCACGCCGCAGCCTCCCGAGTAGCTG 
GGATTAGAGGCACGGGCCAACACACCCGGCTAATTCTTGTATTTCTAGTAGAGACGGGGT 
TTCGCCATGTTGCCCAGCCTGGTCTCCAACTCCTGAGCTCAAGTAATCCACCTGCCTCGG 
CCTCTOU^GTGCTGGGATTACAGGTCTGAGCCACTGCACCCAGCCAGCCTTTGCTGCTT 
TTGTTCCTGCAATTTGGAACACTGTCCCCATCCCAGCCTCTCACCTCTACCCCTACCTCC 
TTCACTACCTATACCTTCCTATCCATCCTTCAAGACCCCAAAAACCATCCCTGATTCCTT 
CAGAAAGGCAGTTTATTGCCTATCTTATCAGACTGAAAGCAGTGGCTGTGTCTTATTTAT 
GGTTAATTCCCTAGAAGCTGGACTGATACATTCCATTTAACTAAAA.TTCGTATCAGGTGC 
TTCGGACTGCAGACAAGCCTATCACAACCCAGAAGGAAGAAACAGGGAAGGCACCTGGGG 
GCTGCCAAGCAATGAGGTGGGGGGTAGGAATCATGAATCCGCATATTTTTAAAAACTGCC 
CCAGATCCTGATGTAAACGGTACAAGAGAGTCTGAGAAACACAGGGCTCCCCTCAAACAG 
TCCTGACTTCAGCATTCCTGGAAAAATGAAAATCCTTTCCTTTTGCCTCTAATGCTTTCC 
CTGCTGGTATCCCAGGTTAAAAAAAAATAGATAAAATCAGGGGGATTTTTCTGGGACTTG 
GCTGGGCTGGGAAACAAGCCTGGGTTCTAATACAGGCTCAGCCCCTGACGTACTATGGGC 
CCCTGCCCCTCCTTGGGGCCTCCATTACCACGGCCACCCCCACCCTTATCAATTGTGTGC 
CCCTGAGGTAGTGACTGTCCCGCTCTGAGCATTAGTTTCCCCATCTTCCACTAGTCGTCG 
TCAGCTCTGACGCTCTATGAGCTATGCATACCCGTAGCTCCCCGCCGACCCCGATGGTCC 
CCTCCCCTCCTTCCCAAGGTCCATCCGCCAGGGTGCAGCCGACGCACTCCTAATGCTAAG 
GCCGCCCTCTCATCGACCGCCCCTTCCTGGCCTCGACTCAGCGCCAAAGGTATGGGTCTC 
TGCCCCGCCTGCTCTTTAAGCCTAGCCGGGGCGGTCAGCGCAAGCGCACTGGGTCGCATC 
GAGGCCCCGCCCCCTGAGCCTGGGTAGCGGCGCGAGGGCCGGGAGAACCGTTCGCGGAGG 
AAAGGCGAACTAGTAGGTTGGGGCGGCCACGGCGGCCGGCATGGGTCACGTTTCCTCGGG 
AGGAACGATGTGAGGGAGGGGTCTGGCAAGAGATTGGAATTCCGGAGGCCGGGAGACCTT 
GTGGCTGAAA'CCCTTCGTAGGAGCGGGGCAACTAGTGTCTAGTGAGGGGGTTGGGCTGGC 
GCGCACTGATCCCAGACTTTCCGGATCTTCTGCCTTTAGATCGGGCCGGTGTCGGGGCAT 
GTAGGCCAGTGAGACTGGAGCCAGXTAGAGCTACAACGGGGAGCGATTAGGGCCAAACTT 
TGTCCAGGGTGGAAGCGAGCGGGCCCGTGAAGTGGGGCCAGCCTGGGCAGCCGACCGTGT 
CGTTGCCTCGGGGCCTTTCCAGGCACTGGCCTAAGTCCTGGCGATAAAGTGCGACCGATT 
TCCTTGTGGGCGTTTTGAGGCTTTCGGTGATCTGACCCGTCTGTCATTCATTCTTCATTC 
ATTCATGTGATGAATGAATACAGTACTAAGCGCGGCTAATTACTAGGTAGAGAAGTGATC 
AAGACAAACACTGTTCCTACGGTACAGGGAAAAGTGATGGGCTGTAGAATGTAGAAGCCC 
GGGGCGGAGAACAGGGACAGCTTCCGGAACGAAATCGCGAGCCCAGATCAGGAGTGGTGG 
CGAGAGTTCCAAAGAGAAGACAGCACGTGCCAAGTCCTGGAAGGGGGACAGAGGCCAACA 
TATCCTGGTCACTGAAGACACCTGACTCTGAATCTGTTTCACGCCCAGGGAAGAGATGAC 
AGTGGCCGGGGCTAGGCTACAAACTCTGGAAATGGAGATAAATAAAGGAATTCAAAGTAC 
TATATACTTAGGCAGCAAAATCCATAGGATTTGGGGAGAGTGAGATGTAGGAAACAAGTA 
CTCAAGGCTTGGGTACCTGGGTGGGGTTCATCAGAGAAGAAGCAGATTTGTGGGAGACAA 
CAACAAATTCTATTCTGGTTGTATGGAGACTCGCAGGAAAAAATTGGATATTCTAGTTTG 
AAGGTAGGAAAGTATTGCTGTGAAGATGTAGATTTGAATGTCATCAGCAAAACATAAATA 
AAGCCAAGGGAGGGTTGAGGCTGTAGAATGAGAAAAACAAAGGGCCCACTTAGCACCTTC 
ATCTGATTTCTTTTCTTTCTTTCTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTGACAGAGCTTTGCT 
CTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTCGGCTCACTACAACCTCCACCTCCT 
GGGTTCAAGCTATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTCGGATTACAGGCATGCGCCA 
CCAGGCCCGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCTCCATGTTGGTGAGGCT 
GGTCTCGAACTCCCGACCTCGGGTGATCCGCCTGCCTCGGCCTCACAAAGTGCTGGGATT 
ACACGAGTGAGCCACCACACCTGGCCCATGGTGATTATCTTTATGTCTTATCCTCCTCCA 
TATCCCC^GTACCTAGTCAAGGGAGTGGCATTAAATGCAAATCAGTGTTTGCCAACTAAA 
TAAAAGCCCAACAGCAAACAGATGTTGGAATTTCAGAGTTGTGGAACGATGGGGGCTCAT 
GGAGGGTTTCATTACTCTAATGTCAAGGTAATGGGTTCTTGTCCTGGCTCTGCCACTAGG 
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CTTCTGTGTGACCTCTGACAAGTCTCCTCCTACCTATAAAGAGAGTACAGCCAAAAAATG 

GTCTCATGTATAGAGCTTCAAA.CACTGCTGATAAATTTCACACTGATTTTTCTCT!TTTAA 

TCCACACAGCAATCTTACTTGAAAGGGAAGTCGGCTGGGCGGGGTGGCTCACGCCTGTAA 

TCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGAGTGGGGGATCACGAGATCGAGACCATCCTGGCTAAC 

ACGGTGAAA.CCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGCATGGTGGCAGGTGC 

CTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCATGAACCCAGGAGGCGGA 

GCTTGCAGTGAGCCGAGATCGTGCGGCTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCCAGACTCC 

GTCAAAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAGAGGGAGGGAGAGAGAGAGAAAGAAAGAAAAAGA 

AGGAAGGAAGGAAGGAAAGAAGGAGGGAAGGGAAAGGGAAAGGGAAAAGGAAGGAAGGAA 

AGAAGGGAAAGGGAGAAGTCGTATTATTATGGACTCAAACCCAGGTCTGTCTGTCTGTCT 

GACTTGAACCTTGTTCTTTACTATGATTGCCCTCATGTATGTCTCACTCAACAGGGATAT 

TATCAGGACCCTCTTGAGATCACATGCGCATTCTTTCAAAGCATTGTGCTGAGGCTGGCA 

GACTTTCATAATTGGCCTGGCACTGGCTCTGTCATGGGGACAGGGGGACAGAGCTGAATG 

TGATGGAGGTTTCCTATTATTCTCTAACTCCCTTCCTGGGGACCACTGAGTTGGGCAACC 

ATGTTCTGTTAAATGGCAACAGGGCAGAACAAAATTAGTGACTGTGTTTCCAGATTTTTA 

CCCAGATCTTAAACTCCTGAGGCCTGCTGAAAAATGAATGAGTATCAGGGTGTGAGTTTG 

TACACCTCTGTATGTCTCTGGGCAACCAATCAGACAACTTCTCCTATTACATTGGACACT 

TGGGTTTCAGCAATTTCCATCTTGCTAATGTGATTTCTCAAAAATATTTTCTGTCTTTTG 

GTGCTTTGATGATAAATGTCCATATATGGAATGTAGTCATTTCCTGCTACTAAGATTCCT 

TCTGGTTTGTATAAGGGAGGAGTTCACCTTATTCGCATTTCATGGTATTCCACAAAGAGC 

TCCCTCCCCCTTCCCATGTAATTTATTTGAGATCTGCTGACATGAGTTGTTGGAGCTTGA 

AGGGAATTAATAATGTACTGCAGTGACTCCTATCCCAGGAAAACTTGTTAAAAATACAAA 

GCCTCGGCTGGGTGTGATGGCTCACGCCTGTAATCCCAGTACTTTGGGAGGTCGAGGCGT 

GTGGATCACAAGGTCAGAAGATCAAGATCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCCGTCTCT 

ACTAAAATACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGTGTGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCAG 

GGAGGCTGAGGCGGGAGAATTACTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGAT 

CGAGCCACTGAACTCCAGCCTAGGCGACTGAGTGAGACTCCATATCAAAAAAAAAAAAAT 

ACAAAGCCTCAACCCCTCCTTCCCATCAGGCCTCTTGCATCAGAGTCTCTGGGATGGGGC 

CCAGGAATCTGTATTCTTTCCCAGCTCCCCAGAATGTTCAGCCAGGTTTGGAAACTGATC 

TATCCGATTCTTCTTGTTTGACAGTTAGGGAATCTGTAGCTCTGGGAAGGGAAGGAACTT. 

GCCCCAGTCACATCTGATATTAGTGCTTCTTTCTCCAATGAAGAGCCTTTAGGCTGGGAG 

TCCAGAGACATGGGTTCAAGTCCAGGCTATACCAGTCATCACCTCGGGCAAGTCATTTCA 

CCTCTCCAAGCCTCTGCTTCCTTACTGTGAGAATAATGCCATTGTGTTGGGAATCAAAAG 

AGAGAGTGGCAATGGAAATGCTTTGTCAAGCTTTCTATTTTGTGCACATGGAAGTTGTTA 

AGAGCTAGAACCAGCCAGTGTTCACTCCTGTATACCACGCTGTTCCCTTCCAACAGAGGT 

CAGGGTCCTGCTGTGTTGGGGGTGGCCGCCAGCCAGTTTCGGTGGTTGCTGGGCTTCAGG 

CCATCTGTTACCAACTCTCTTCTCTCCATCTTTTGCAGGTGTTGGGATGGCCACCAACTG 

GGGGAGCCTCTTGCAGGATAAACAGCAGCTAGAGGAGCTGGCACGGCAGGCCGTGGACCG 

GGCCCTGGCTGAGGGAGTATTGCTGAGGACCTCACAGGAGCCCACTTCCTCGGAGGTAAG 

CCCCTAGCTCCTCCCCACAGCATTCACCATGGCCCACTGTCTGGCCCCGGCCAGGCTGAG 

GGTCACTCCTTTGCATCAGGGACCATATCTCTTTTGCCTTATTTTTTCCAGTAACTAAAA 

TTGATCTCTAGAAGTAGAAAATAAAAAGGCAGTGTCCTGGAGTAATCAAATTTAAATATG 

GGGTTTGAAGTGTGACTTAGGCAAATTACTTAACCGCTCTCAGCTGCAGTTTCTTCAGGT 

GTAAAAATGGGATAATAATAGGACCTACCTCACTGGTTTGGTAAGAGAATTACAGGATGA 

TTCATGTGAAGCACTTTGCCCAGTGAGCTATTACTGAAAACCCCATAATCACTCTACCTT 

CTCTGTAACTGGTTTGTGATATATGCTTTCAAGCCTTTCTCTGTGCATTTATATACATAG 

ATAGGTATATATAGAAATACGTCTTTTTTAAAAAACAAATTGTATCATATATATTATTCT 

ATGATATGTTTTTGGTTTTTTATTTGTCTGTCTTAGAACTTTCTAATGCCTTCTATTAGG 

GTCATCTTCATTCTGAGGCATAGTATTCCAGATGTGGGTGTATCACAGTTTAGCTTCCCT 

GTACTCATGTCTATTTAGGTGATTTCTCATTATTTTATGACCATAAATAGCATTATAGGG 

AACATCCATGCATATGTCTGTTGGGGCACCTATGTGAGTGTTTCTCCAGGTTCAATACGT 

AAAAGTAGAACTGCTGAGTCCAAACCACACCTTTTTAAAACCTCATCCTTAGGGAAGAAA 

AAAAAATAAAAAAATAAAATCTTTTTTAATTTGGTGACTAGGTAAGAC^TTTTCATGGTT 

CAAATTCAAATGGTACAAGAGTTTACCCTAATGCAGCTTGTGTTTTGGTTTCTTGTTGAT 
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CCTTTCAGATGGCTTATTCATAACAAGTAACTAATAACAAGTAAATATATTCCTTGGGGC 
CTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGTGTAGTGGCACAATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGC 
CTCCTGGGTTCAAGCAATTCTCCCACCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCATG 
TGCCACTAOTCCTGGCTAATTTTTTTTTTTTTTTTGGTAGGGACAGGGTTTCACCATGTT 
GTCC7VGGCTGGTCTCAAACTCCTGACTTCAAGTGATCCACTGGCCTCTGCCCCCCAAAAT 
TGCTGGGATTACAGGTGTGAACCACCGTGCCCAGCCTCCTTTTGCCCACTTTTTTTTCTT 
TAACTTAACAGTACACCTTAAGACCATATTGGTGACTAAAGAGCTGCCAACATCTCTTCT 
TTTTTTAGCCAGACCCATTCTTTTTTGTCTCTGTGTGCCCAGAACCTACACAGGCCTGAT 
GGAGTCCACACTCAGTAATTGTTTGCTAAGGCCCAAGTAAATGACAATGTCTGTCACCTA 
AGGCAGGCTGATGGTATGGAATAGAATTGCTTGGGCTGTGAACCTAGATTTTGTGAATTA 
CTTGTATGAATCTAAAATGAAGCATTTTCTCTTCCACGCTTTTGTTTCTTCTGTTAATCA 
ATAGGTACCATGTGAAGATCCAACACTTGGTCTTTCTGGGAGGTTATGGAGCCTAGAAAA 
GGCGTAATCCACAATGAGATTTCTAATCCAGAAAAAAAGTCAGAAAGTGTACGTGTGTGT 
GTATGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGAGAGAGAGAGAGAGAGAATGATTTTACTCCAAATC 
TTTACCAAATGCCTGCTCTATGCCGGGCCATTGTAGGCACTGAGGACAGAGAGGTGAGTC 
AGCCAGAGCCCTAGCCTCTGGGGCTCCTGGTCTAGTTAGAGAACATACCACAAAACAAAA 
TTAAATAACATCAGCTCTATGAGGAAACACAGGCAGTCTGCTACACAAAGTTAACTATCA 
TTTATTGAGTATTTAGTATGTGCCAGGCATTATTCTAAACACTTTGGAATCACTGACTCC 
TCACCACAACAGAGATAAGGAAACCGAAGCCCAGAGAGGCTAAGTAACCTACCTGAGGTT 
ATTTAAATGGTAAAATAATTGGCAGAGCCAGGATGTGAACCCAAGGAATTTGGCTCCTGA 
GTCCATGCTCTGAACATCCATGCTTTTTTTCCTCTCCCAAGATACTATATAGGACAGCTG 
GAAGAAAGAGTAGTTCATTATGATTAGATGATTGAGATGGGGGGTGGTATTTGAACTAGA 
CCTTAAAAGACAAATAGGGAAAAGGAACAGCATAGCAAGGACCCAAAAGTAGGAAAAGGC 
AAAAAAAAAAAAAAATGTTCAAGAGAATGCAGCTGAAATGCAGGGCGCATAAGTGGATAT 
AGTGGGAAAGAAGGCAGGCCAGCGTCAGACAGCCGCGGGGCCTTAGCTACTGGGTGGAGG 
AGGAGTATGAACTTTATCCTGTAGATCAGAGCTGCAAACTAGCCATATCTAGGCTGAGTA 
TTTGGCTCCTGCAGTGTTTGGGGAGTTAATTTGTTTTTTACAATAAGTAATACGTTCAAA 
TACATTTGAACAGGGCG CAAAATTCAAAAGGGTATT CAGTACAGAGT AAGTC C CCTT C CT 
CCAGCCACTGTTTCCCTGACCAGGGGCAAGCATTGTTAACAGTTGTTTTCACCAGAGTAT 
TTTT AAAAAGT CAGAG C CAAC ATTTAAAAAAAAAAAT CATGAAATTAAAACAAAAAAT CT 
AGCAACCCAACTTGTCTTGAAAAATTATATCATCTGGCAACTCTGGCCTACTTTCCTGCA 
TGGCAACAATTGGCTAGAGCAGAGTTCTGGCTGCCCCCTTTAGAGAAGATGCAAGTACTT 
CTTTTTGCCACAATTCCTATCACTCCCTGTTGCTTCCTGGCTACAAAGCAGAATTTTGTC 

CAGAGTCTCACTCTGTCGCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCTCAGCTCACTGCAACC 
TCTGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCAGAGCAGCTGGGACTACGG 
GTGTGTGCCACCACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATG 
TTGGCCAGGATGGTCTCGATCTCTTGATCTTGTGATCTGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGT 
GCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCGTGCCCGGCCAGTAATGTCATTTTATGTTAATGTC 
TCTATCAAAAGTGAGAAGACTGTGTGTTTCAGCCTTTAGCCTGTAGATAGCAGAGAACAG 
CTATAAACTATTGATCCTAAATTCAGGAGGGCATAATGAGCCCTGGGACAGAGGCAGAGG 
GATGTCTTAGCAGAAAAACTCTGAGTTTTTGAGGCCAAGATGAGACTTGTTGGGGGCAGC 
AGAGCTCTATGTGTTCAAGCCAAGGAAATGCTCCTGTAGTCATCACATAGCTACTCAGGG 
TATTAGGTCACCCCTTATGTAATCTGCAGTCATTCCCATTCTAACTCATAAAGGCTTCAG 
ACTGAATAAACCTTATTCTCACAAATAGCCTTCCTCAGTTTTATCTTAGATGCTGAGGCC 
AGGGCAGTGGTACACACCTGCAGTCTCAGCTACTGGGGAGGCTGAGACAGGAGGATTGCT 
TGAGCCCAGGAATTTGAGGCTATAGTGCACTATGATGGCACCTATGAATAGCCACTGTAT 
TCCAGTCTGGGCAACATAGTAAGACCCCACTCCAAAAAAAAAAAAAAAAGATGCTGAGAA 
GGGTAATTTAGAAATTATCTACCAAAATTTAAAATAGATTTACCTGAATTACTTGATATT 
TTTACTTTTAGAAATTTAGAATGTATGGACTTTCTCATATATGAAAATATCTAGAATGTA 
TATTCTAGGATACCCATTGAAACATTAATGGTAATAGGAAAATAAAGAAACCACCTATAT 
ACTAGATTCAATAAATTATGGTATATCCTAAGAGTAGAATAATATACAGCAATTAAAAAT 
AATGAAAATGCTCTATTTGAACATATAAGGAAATATTTAAAAAGCACAATGTAGTATAGT 
TTGCTATGGGGGTGAAAAAAAGAGAAAATATATGTGTATACATATATATCAATACAAAGA 
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TGACTGGAAGGATGTGTGAGACACTAGTCTGTCATTTGCCTCTGGGGAGGAGAACTGGGT 
GGCTGGGGCCCAGTCTTTTCCCCAGGAGACTGGAATGAGAGTGAGACATACTTCTCACTA 
TATATTCTTATGTCTCTTTTGAATTTTGTATCATGTATTTGTATTACCTGTTAAAAAAAT 
AATAATATTTTGGCTGGGCATGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCTG 
AGGCAGGCAGATCACTTGAGGCCAGGTGTTTGAGACCAGCCTGGACAACACAGTGAAACC 
CCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTACCTGGGTGTGGTGGCACACACCTGTAGTCTCAG 
CTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCAGGAGATGGAGGTTGCAGTGAG 
CCGAGATTGTACCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCTACCTCAAAAAAA 
AAAATAGTACTTTAAAAATAAATATCTAAATACCAAGTTCTAACACCGTAAACTTATACC 
ACCATAATGACAAACTGATATTAACTCAAAGGTTAAACTCAGGAATGCTTTATAATACAA 
GTCACAAGATTTTCTTTTCATCTCTTACCCAAGTTCTAGTTCAGTTGTTGGCAGGGATCT 
CAGAATGCACTTTTCCCTTCTAGAATCAGTGTCCTTGATGGTATTTGGGTTTCTCGTCTA 
TGATAAAGTCCAAAGAATGCGGAATGCAGCTGAACTCTAGGCCTGTTAACCTGAGTCACC 
ATCACTAACATTGGTGGAAAAAACACTCCTGGCTTCTACTAAGGGAACCAGAGTTCACTT 
GTCCTACCGAGTAACCAAATCAAAATCAAAAGGCAAGGAAA.CTGGAGTGTGAGCTCCTGA 
TGC^TGGAAGGGCCTGGGCTTGAACATCAACCAGCAAGGAGCAGGCTTCCATGTATGTAT 
GTGTGTGTTGTGTTTAGTAACCATCCTGGTTCAAATCCCAGCACCCCGTTACTAGCTGAA 
TATAATTTTGGATCTGTTAACTGTTCTGGTTCAAATCCCAGCACCAGTTCCTAGCTGAAT 
ATAATTTTGGATCTGTTAACCTCTCTTTCTCAGGTCCCGTCTCTGTTAAGTGTGGATAAT 
AATAGTATCTTCCTCACAGGGCTGAATGATGAATCTATGTAAAGTATTTAAAATAGTACC 
TTGCACATAGTAAGTGCTCAATAACTTGTGGGTTTCTTTTTGTTATTTGCATTTTGCTTT 
TTTGCTTCTCTCTCTTCAATACGTAGAGATAAACTATCACAGAATCTGGAAGCTCTCTGG 
GTTCCACTCTCCCCCTTCCACTCTCCCAAGGTAACCACTAATCTACAGTTGGTGTGTCCT 
CAGTAAATATAGGCCAGACTTTCCATGGGATTCCATTTGCAGGAAGACAACCCGTTCACA 
GGTGCCCTACCCCTGTCCCATTCTCTCTTCTTGATCACAGGTGGTGAGCTATGCCCCATT 
CACGCTCTTCCCCTCACTGGTCCCCAGTGCCCTGCTGGAGCAAGCCTATGCTGTGCAGAT 
GGACTTCAACCTGCTAGTGGATGCTGTCAGCCAGAACGCTGCCTTCCTGGAGCAAACTCT 
TTCCAGGTAGGGGACAGTGAAGCATTGGGGGGCCAGGAGCTGCCAGAGCCAAGGAACTGG 
AAGATTGCAGAGCCGTGAGGTGTTACTGTGTCAGCTGACTTGGTGGGATAGAGGAAAGGT 
ACCTCCAAAGAACAAAAAGTCATAGGAGTCAGGAAAGCTGGCTTCTAATCCTGGCTCGAC 
CAGTTATTTATATGGCGTCAAGCCACTCCCTTTCCTTCTCTGGGCCTAAGGTTTCTTCAT 
CTGAAAAATGAAGAGACTGGCTTAAATCCAAGATCCCTTTATTGTTGACATTCTGTAATC 
CGTGACACCCTACTTTGAAGACTGATATTTCCATTTGGAATTAGGGGAAGTCAGCCTGGT 
TTTGGAGGAAAACAGAGGTAGGGAAGGTTATTGGGTTAAAGTCAGATTTTCTACTTCTCC 
TAAGCAGCGACACTTTCTTGTCACCTCAGGCCTCTCATCTTTGGATGGGATGGGGTACAG 
ACTGGGCCACACTCAGGGCATGAGGAAGCAACCTCTGAAATGGTTCAGCCCATCCGCCCT 
TCTCTGTCTCTTTCCCTTGATC1TTTTTTTTTTTTCTTCAGATTCTGGGGCAATTTCTTA 
AAATTTCTTTATTTATTTTAGAATTAAATATATATAGGCTGGGCGCGGTGGCTCAGGCCT 
GTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGATCACTTAAGGTCAGGAGTTTGAGA 
CCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATATAAAAAAATTAGCTGGG 
TGTGGTGGCGGGTGCCTATAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTG 
AACCCAGGAGGCAGAGGCTGCAGTAAGCCAAGATCACGACACTGTACTCCAGCCTGGGCG 
ACAGAGCGAGACTCCATCTCAAAAT^AAAAGAAATAATAATACATATATATATGTATATAT 
ATTCATTGTAGAATTAAATATCTAGAAATATTATGTATTTACATATACATGCTAGATGTG 
TATATACTGTACAGGTTGAGCATCCCTAATCCAAAAATCCAAAAGCTGAAATGCTCCAAA 
ATTCAAAACTTGTTGAACACCACATGACTCTACCAGTGGAAAACGCCACGCCTGATGTCA 
TGTGACAGGTGCAGTCAAAA.CACAGTCAAAAGTTTGTTTCATGCACAAAATTAATTAAAA 
TATTGTATAAAATAATCTTCAGGCTATGAGTATAAGGTGTATATGAAACAAATGAATTTT 
GTGTTTAGACTTGAGTCCCATCCCCAAGATGTCTCATTACGTATATGCAAATCTTCCAAA 
ATCCGAAAGACTTCTGGTCCCAAGCATTTCGGATAAGGGATATCCAACCTGTAATTGCAT 
GTCTTTGATTAATTTTTCAACAGAAATTAGACTTTTGTTGGAGACAAAATCTTTTAAAAA 
TGTGTGGGTGAATATGAGAAGGGGTCATAATGGTAAGAAGCTTGGAAACCATTGACTTGT 
AGCQWIAACCCAATGAGTCATGAATGTATGAATCTGCCCACCACCTTGCCCCTGAGCTG 
TTTCTTGGAATGGGCCCAGCTTTGTACCTGCAATCCTGGATTGTGGGAAACATGAGCAGC 



Copied from. I 1. 58607 1. on 08/19/2008 



WO 2005/068649 



PCT/EP2005/000337 



18/36 

CTGGCTTATAACCCTAATGATGCAATTATGAAGGAGACTTGCAGCTCATCTTTGCAACCC 
CTGCCTTCTCTGTTCCTCTCTCCTCTCATACACATATAAACCCTAGTTCCTAAGGGAGAA 
GAGCCCCCTACAAAACATGAAGGGGAGCACCTCTTCAGAAAAAGGAAAGTGTGTCTCAAC 
TTCCTTGGAGGCTGAAGCCCAGCTGGGACTCTCCTCCTAACCAAGGGCTGGCATGAGAGA 
GCTCACCCTTGGGAGAGAGCTGGCTGAGGAGCAGAGGAACTTCAGGGCAGGCCTGGGCTA 
CTTGGCTTCCCCCCACTGGTCTGCTGTGACGTTTCTGTAACAAGGTGATTCAGGCTTGAG 
CAGGTGTGCAGAATCCACCCTGAATGTCAAAGGGCAGTAAGTGTGATGTTAATCACCTGT 
GGATTCCTTCTTACTGTGGCTCTTGTTGAGACTTCAGAAAACCATACTGGATAGGCCCCT 
AA.CACATGTCACATGTCATGGCAGTACACTGAGCTGTGACGATGAGCCTGCATAGACACA 
GCCATTACCTTCATGAGGTTTATAGTCAAACAGGAGAGATGACACTAATCATCACACAAA 
GAAAATGTAAAATTGCAACTGCAGTCAGTGCTGTAAAGGAGTGGTTCTTAGTTCTATGAG 
AACACATAGTAGGGGGATCTGACTCAGATAGGGAAGGCTTCCCTGAGGAAATCACATCAT 
ATGAGGACTAGTTGAAGAAGAAACAAACAAACAAAAAAAACCCAGGATAT'rrAGCTTGGG 
TCAGAAAAATCTTATTGGTGCACAGGGCATAACTGCTGTCTTCTAATCTCCAAGGGCTGC 
TGTGGAGGAGGAGGAGAAGGCTCACCCTGGGAGGTCGCAGAGGGTAGGAAAAGCTATGGA 
GAGTTAGTATTAGGTCAACCAGAAGGCTTGCCAACCATCAGAGCTATTCAAGTAGAATAG 
ATACATCATGTCATTTTCTAGCTCTTCTTCGGTGCAGTATGTTCAATTCTTTGAATGTAA 
TATCTTATTGGCTTTTTACCACAACTCTATGATATAAATATAATTATATTCTCCATTTTA 
AAGATCAGCAAACTGAGACACAGAGAGGTGAAATGATTCCCTGAGGTTGCCTACTAGTGA 
GTGGTAGAGCTAGGATTTGAACCCAGGTCTAGAGTTGGATTCTTAGCCACTGTTCTCTAC 
CACATTGGGGCGGACATTCAAGTTTTGGCCAGTAGACTCAGAGAGGATTCAGGAGTCAAT 
GACTGAGGATGGGACTCCTTGAAATTTTAGGTCCAATTAAGCCTGCAAAATGTTCTCTGT 
TTCTTCCTCCAGCACCATCAAACAGGATGACTTTACCGCTCGTCTCTTTGACATCCACAA 
GCAAGTCCTAAAAGAGGGCATTGCCCAGGTAACCATTCCCAGCCCTACTCCAGTCTGTAA 
CCTGTCCCTCCCATCTCTGTTTGTTTTCTGTTTTGCTTGAAGAATTTGGTCCAGGCCCTC 
AGCTCATGGGAATCTGCCTCTCACTGGTCCTCACTGGGTTTATCCCAGTGACCAATTCTA 
GGATGACCAGAAGAATGATTCCACTGGGCTTGGGAGTGTTTGCTGGTACCTCTAATCTCT 
GTGTAGAGTTCATGGTACCTGTGTGCTCTGTGGCTAGGTCCTCAGAGTCAGTCCCTGGGC 
AGGTACTGTCAGCCTTCAGTTTTCCCCACAGACTGTGTTCCTGGGCCTGAATCGCTCAGA 
CTACATGTTCCAGCGCAGCGCAGATGGCTCCCCAGCCCTGAAACAGATCGAAATCAACAC 
CATCTCTGCCAGCTTTGGGGGCCTGGCCTCCCGGACCCCAGCTGTGCACCGGTGGGTCCC 
CrGGGCAGCCCCCGGCATACCTGTGGGGTGACATGCTGATGGGTGTACAGTCACTGGCTA 
GGCCAGGGAACTCCAGCTATGATTGTGCTTTCCTGGGCCCCGGGTCACATGTTGCCCCTG 
GCCACCCCGACAGCAGTTTCCACTTGTAATGAGATCCTTGGTATGTCAGGGAGAAAAAGG 
ACCTCATAGCTCATCTAGTCCTGTCCCTCCATTGTACAGGCAGAGGGAACAATATCTTGA 
GA.GCCCCAGAGAGAGGAATGCAGGGACTTCTGTCTGGGGGCTGGGCCTGGTAGCATCCAT 
TTCTAGCCAGCAGTGATGCTCCAGGTTGCAATGATTTTAGATGGTCTGCAGCAGGATTCC 
AGACAGCACCTGGAGGCCCAGAGTAAGGGGCTCCAGCTCACTGGGACACTAGGGTAGGTT 
GGGGTGGGGACAGAGGCTCTCAGGTCTCCTCCAGGCATATACACCAGGGGCCAAGGTTAG 
GGCAGCCCAGCATATTCCAACCTGAAGTGGATCTTACAGGAATGTGATGGGAGGATGCTT 
TTTAGTGCTCAGCTGATTCTCAGAGTCATGTTGCTGTATATATGAGGTCATGGGCAGAGG 
GGTCTTCCAGGTCCATCCAATTACTGAACAGCCATCTCTCTTCCAACAGACATGTTCTCA 
GrGTCCTGAGTAAGACCAAAGAAGCTGGCAAGATCCTCTCTAATAATCCCAGCAAGGGAC 
TGGCCCTGGGAATTGCCAAAGCCTGGGAGCTCTACGGCTCACCCAAGTAAGGGTGTGAAA 
AGGTAGCAGGAGGATCCTGCTTTAGTTTCAGCATTCATGGGTTTAGCAACTTCTTTTCTT 
GCCAGCCATCATTAGAGAATAAGGGGATTTTTCTAGGAATAGAAACTTATACCTTTACAT 
GCCAAAATTATTTTAAGGTTTCCTTCTTAAATAACAGATGCTGACTATGATTTAACTTTT 
TCTTATTGAGTGGAGGTCATCATTATGACTGTCAACAATTGCAGCTTGCTGTAATACAGT 
AGTGCTACCTAGGGTTAGAGAGGCACGCAAGGCTGTTTGCCTGCGCTAATAGCTCTGACT 
GCTAGGCTTTAAGTTCTTAGTCATTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTCTCACT 
CrCTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGTACAATCTTGGCTTACTTCAACCTCCACCTCCCG 
GGTTCAAGCAATTCTTCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTTCAGGCGCATGCTGC 
CA.CACCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGTCATGCT 
GGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCCGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTAC 
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AGGCATGAGCCACTGCACCCGGCCTCTCATTCATTTTCTTC1ATAGTTTTCTTGTCTGTTT 
CCCAATTCTCAGCTCTTACTTTTGACTGCTGTTGGTATGCTTGAATTTGGAATCCTCCAC 
CCCCCATGCCCATGCCTCCCTTCTGATTTGCTGTGGTTTGGGAAAACAAATGATCCAGAT 
TGTTATGATTGGGTCTGAAGAGTGTGAGGGCCTCTTGGATGAGTAAATGCATAAGCTTTG 
ACTACGAAATTTTATGGTATCCTTTTTAACTGCTTAGAGGCATTTTTTGCTTTCTTCCTA 
TTTCTCAAGTGAAGATGTTAGGTAAGTGATTTTCAGATCATCGAGGGGCCGCTATACTAA 
CAGTTATTGCAATGTTAATATAGCATTAATAGTCCTTAATGTACACTTACTAGTGCTACA 
CCTTGTGCTAAGCTCTGTACATACAGGATCTCATTGAATTCTCATAATAAGCTCTCTGAG 
GTCAATACTGTTCAACTCCCTCATTTTACAGATGAGGAAACTGAGGTTCTGAGAAACGAA 
GTGAATTGTTAAGGCTAAGTGATGAGTTGGTGGCAGATCCCAAAGTCTACCTCCCTCTAA 
AACCTCCACTCTTAATCATGCTCTTACCTCCAAGGGAGCCTCTCTGTCCTTGCTAAGCCT 
CACTAAGCCCAAAGAAACCTCAGACTGTAAGGATTTAGAAGTCATCAGACAAATATTCTT 
TCAAGTATATTGGCTAGGTTGTATTTTAAGAGAGTGAAGCCAGGGGATGGGTCAGCTGGG 
GAACTGCTGACAGACAAATGCTGCAGAGGGTTTTGCCTGCCAGCCTGTCAGTAACGTGGA 
CAGAAAATACTTGTGTGTCCAAAATTAGGCACTGGTAGGTAGGAGTTATGTGGCACCTGA 
GCCAGAAGTGGCTTCCCCCATTGTGAGAGTGAGATAGGTTCTTCTGCTGACATAGCACAT 
GACCTTGGCAAGTTAGTTCTTCTCTGAGCTTCAGTTTCCTCATTTGTAAAATAGGAGTAA 
TAATAATACCTAAAGGGGTGTTAGTGAGAATTAAATGAGATCATGGATCTGAAAAATGTT 
TTTAAAAATCTGTGTGGATCATTATGTGGTACTTTCAATAATAATAATAGGCCGGGTGCA 
GTGGCTCACACCTCTAATCCCAGCACTTTGGGAGACCGAGGCGGGTGGATCATCAGAGGT 
CAGGAGTTCAAGGCCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCTTGTCTCTACTAAAAAATACAA 
AAATTAGCCAGGCATGGTGGCAGGCACCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGATGCTGAGGCAG 
GAGAATCACTTGAACCCGGGAGGTGGAAGTTGCAGTGGCCAAGATCACCCCACTGCACTC 
CAGCCTGGGCGACAGAGCGAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAAAAACAAAAAACAAACCCA 
AATAATAATAATAATAGCTATCATTTGACAAGTATTAGTTTTAATTCATACAACAGCAAA 
CTGAGGCTAAGAGAGTTTGAATAACTTGCCCAAAGTTACACAACCGGTAAGTATAGAATT 
CATCTGCCTCTAAAGCCTATGTTCTCTCTACTTCCCTATTCTGCCTTTAAGAGATATGGT 
TCCACAGTATTGACTGAAAAACTGCATTGGTAGAGCAGATTAATTTTCGTCAATTATCTC 
ATGATTTTTAAAATTTCTTAAAAATGGAAGCCTGCAAAATGACTTACAATTTCAATTTAG 
ACAAACTCTCAAAGCATAGGGCCTGTGGTTAGAATGAGTAGAATAAGAAAAGGGGACTAC 
TGGTGATAAAAGTTTGGGAACTGTGATCTTTTTAACACCAATTTTTTTCTTTTTTTTTGA 
GACAGAGTTTCGTTTTTGTTGCCCAGGCTGGAGTGCAATGGCACGATCTCGGCTCACTAC 
ATCCTCCACCTTCCAGGTTCAAGGGATTTTCCTGCCTTAGCCTCCCAAGTAACTGGGATT 
ACAGGTGCCCACCACCACGCCTGGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAAACGGGGTTTCTCC 
ATGTTGGTCAGGCTGGTCTCAAACTCCCGACCTCAGGCAATCCGCCCGCCTCGGCCTCTT 
AAAGTGCTGGGACTATAGGCGTGAGCTACCATGCCCAGCCATAACACTCTTATTTTATAG 
ATGGGAAAACCAGGGCCCAAGGAACGAAATTGCCTTACCCAAGTCAATTACCAAGACACA 
CTACAAGTCACTGGCAGAGCCTGGACTACCTACGACTCAGGGGTCCTCACCCCCAGCCCG 
CATGCGTCCTTAGCTGACAACTTTCCTACTAGGAAACAGACTGCTGAGAACTGCTCAGAA 
CTGAAGGCAGGAGAGGTCAAATATGTTTTCTGAGCCCAGCTCTGATTGTTTAGCAGTTGG 
CAGGCTGACTTAATTAGCTGGGGCGTGCAGTTCCTCTTTAACCTCCAGCTGCCAGCCTTC 
CTCCTCCGCCTCTTTTTGGAGGTGGGCCAGCCTGGGCCAACTGCCTCCCTCCCACACACA 
CCCTCACCCATGAGCGGGACAGTTTAGGCTGCAAAGTGAAGAGCAAAGCCATTGGCCCTT 
AGGACTCTCTCAGGGCAAGATGACTTGTGAGAGCACCACTTTTAGTTTGTCTCTCAGGCA 
CCCAACTCAAAGCCA^GACTCAGCTTAACATCACATCTGACCTCATGAGATTTCAGGCAA 
ACCAGGAGAGGGGACTTACTAAGACCTATATTTTGGCTAAGCAGAAAGGAGTCAGGCAAA 
CAGAGTTTAGACTAAGAGGTTCAGCCAAGGTCAGGAGAAGCAGAGATAGACAAGAGAGGC 
TAAGCAGAGGAGGTCAGGGAATACACACTTAGAATCCTAAGCCAAAGCCTAGGGTTCCAT 
GGGTCTCAGGAAGAAGCCACAGACACAAAGCAGTACAGTCAC^GCAAAAATGGAGTTTGG 
AGGCTGAGCGCAGTGGCTCACACCTGTAATGCTAACACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCAG 
ATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGCCCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTAC 
TCAAACTACAAAAATTAGCCGGCGGGGGTGGTGCACACCTGAAATCCCAGCTACCCGGGA 
GGCTGAAGCAGGAGAATCGCTGGAACCCAGGGGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCTAGATTGT 
GCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGGGGGAGACTCCGTCTCAAAAAAATAAATAAAAT 
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AAAATGTAAAAGAAAAAAAATGCA.GTTTGGTACTGCTGAGCATTAGCCCTAGGAATCTCT 
TAGGGGACTGGACCTATCTTTGACAACGGAAATATGTTAGCTGGCAGCCAAACAGATAGT 
TCCCTGGCATAAGCTTTTCCCTGAGCCCTCAAGCCCCTGCCTCTTTAAGAAATACATGAA 
TAATCAGAGAGGAAGAAGCCACATAAGCCCTAGTGATCTCATTAATACTATGAGATCAAA. 
TGTGGCCCTGTGTACATTATAGGAATCTTGGGAGGGCCCAGGAGATAATGTCGTTGTTTG 
TAGTTGGCCCTGTGGGTTTCTGTAGGGTTCCATCTTGTGTAAGAACCACATTCCTTTATT 
GTATCCTTTACAATCTAGTAATAGAGCCATTAGCCCCGGACCCCCTGCATTGTTCTTTTA 
CAAAATGTTCCTCAATACTCCCACTTGTTTATTCTTCCAGAAAGATTTTAGAATTATGTT 
AAGTTCTAAGAAAAAGTCCTCTTGGGTTTTTGAGATGGTTTTAAATCTAAATTTTAATTT 
GCACAGAAATTCATCAACCCATGACATCATTACAATATTTCATCTGCCCACTGGAGAAGG 
GTCAGAGGCATCTTCATTTTTGAAGTTTTCTATTTTCAGGAAATCATATGTGATAGCATC 
AGGTGTCTATGCCTGAGGTAATCTCAAGGTTCCTGAGAGAGGGAACATCTGTTCTTTCAG 
GGAAGCGGTGTTCTTATTCTTATTCCAGGAGGTGGGGCGGTATGGGGGTTGAGGGGAGAA 
ACAAAAGAAGAACAAGTTCTATAGTAGCCTCGGGCCACCTGTGCTCTTTCCCCAGTGCTC 
TGGTGCTACTGATTGCTCAAGAGAAGGAAAGAAACATATTTGACCAGCGTGCCATAGAGA 
ATGAGCTACTGGCCAGGTAAGTAAAGGAAGGGGGACTTCTAGGTGTGGCTCCAGGATTAG 
GGGTGGGGCACTCAGAACATAGCATCCATTCCCTCTGGCTCTTGCCCATTTTTCCCAGGA 
ACATCCATGTGATCCGACGAACATTTGAAGATATCTCTGAAAAGGGGTCTCTGGACCAAG 
ACCGAAGGCTGTTTGTGTAAGCATTCCCAAGAATCCAGTGGAAGGCTGGTTTATGAAACT 
CATCCTGCCACCCTCTTCCCCAAAATGATTCTTTCTTCTGGGAGATGTGATGGCTTGCTT 
CCTTCTCTCATAATTCCTGAAATATCTCATCCTCCCAGGAAATTTTGGAGAAAGCCAGCC 
ACGCTGTGCTTCTATCAGAGCTGTTGACATTCTGGATCAGGGTCTCCTTAGAGATCATCT 
TAGTTTTCATATGCCCTAAGTTCCCAAAAGTTTTCTTGCCTCTCCTAGTAAGGTGAGGTC 
AGGCCTGAGAAGCTGAGCTGGGCAGTCAGGGAGGAAGAGGAGCAGCTGGCTCATGCTGTG 
ATTGGTCTGGATGCCACTGTCTGAGCTCGAGCCTGGATTTGTGTTCCAAGCCAAGCCTTA 
TCCTTTTCTCTAGGGGCCACCACCAGGTAGATTTGGTGCTACATATTTGGGTAGCATTGC 
AGCACATATATTTAGACCTAGACCTTTGTGATTGTTAAAATTAAAACTGTCCATGGAATT 
TCACAATACCACTCACTGTTTTTCAAAATGTGCTTTTATCATAACTAAACAAAGTAGTTA 
ATTTACTTTTCAGATAAACTAGACAATATCAAATAGGTCAAAGAAAAGGAAAAGACATTT 
AAAAAGCCTGTGTCTTAATCAGACTCATCATTTTACATGTTTGCGTTTTCACCTTCACCC 
CTGCCATTAAAAATTTTTTCATTCTGGTTTCAGCTGCTTTAAGCAGTGGAAATATAAAGT 
GTGTTTTACTACACATGGCAGTATGATTCTGCTGCTCGGTAATTTCGAGCCAACATTTGT 
ATGCATTTACCAAATTTGATTCTAGTGACCTTCTTGTTCCTTCTGGCCTTCTTAGAATGA 
CTCTAAATCTGGCATATTCTAAAGTATTCTGTATGGCACACCTCCCTGTTTTCAGTGGAA 
GCCCTGGTAGTGTGGATATCTACTTTCACTGGTTCCAGTGAACCCCTGACCAGGCTCCCA 
CTGTGGGCrGAATTTTGAAAAAGCCAAATTCATCTTGATGCACCCTGAAATAGATTGAAC 
CACTGAACAAATCAGTTATAATTTAACACAGCAGCCTTCTCCATCCTGTGTTCCAGGGAT 
GGCCAGGAAATTGCTGTGGTTTACTTCCGGGATGGCTACATGCCTCGTCAGTACAGTCTA 
CAGGTTGGTATTTTCTGTGAGACCATTCTTTGCCTCCTGGGACCCACAAGAGCTCCACAG 
AGACCCAATTCAGGCTTATAACAACCTGGGTTTTCCGAGTCCTCACTTCACTTCTTTCTC 
AGGGAGCTTGCTGCTAGAACCTCCTATCCTCCCTCAAGCCTTTTGCTACCTATCACTCTA 
CACAGTCTTCTAGAATTTGAATCCTCAGGAATCCACAGAGCTTCAGCCATTTACACTGTT 
TCCAGAGATGTGCTGGCAAATGTTTAACAACAATCAGCTCTCACTGGTTGATATAAGCCA 
GTTCCAGCATACTGCTGACCATTTTTTTTCCTGCCAACTCTTACCTTTCCTTTATCTGAA 
TCAGAAAGTTTTATCATCTCCTCATTCATGTTAATGACAGTTATATCACCTCATTTTGCT 
ATCCTACCATGTAGTTTCATTAGTTTCCACATCCATTATTTCATTTAACCCTCACAACCA 
CTCGGTGAGGCATATAATTATCCCCATTATACAGATGGAGAAACTAACGTTTAGAGAGAT 
GGAGAGGCTTCTCTAAGGCCCTACAGGAAGTTCCCAGGTTTTCTGACTTTCAGGCCGATG 
GTATTCCCATTCTTCTCCTCTGCTCCTAACATCCACATCATGGAGAGGCTAAGAAGCTCT 
GCTCTCAGCTGGGAGATGATAAAGGAGGAAATAAGTTTAGAAATACCATGGGCAGTGAGC 
TGGAGGTCATGAGCTTGACTGCCTCTGTGTGATGATGGGCAAGTTCCTGACCCTTTCTAG 
GTCTGTTTCTATGAGCGGGGGGAGCTACACTAGAAAACTGAGGGGGCTCCTTCTAGGTCT 
GTAATTCATCTAGGACTCCCCCCGAGGGTTGAGCTCCACATGAGGAGGCTCTATAGAGGT 
GGTATCTCGATAGAACATCCTTTTCTTTAGATAGGTGGTTAGCAGTGGTGGCAACTTGCT 
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GACTACAGGAGA6ATAAACTGTCTATTAGAAAAATAGGTCTAGGCCGGGCACGGTGGTTC 
ACGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGTGGATTACCTGAGGTCAGGAGT 
TCAAGACCAGCCTGGCQ^CATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGC 
CGGGCGTGGTGGCATACCCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGACGCTGAGGCAGGAGAATTG 
CTTGAGCCCGGGAGGCAGAGGTTGCAGTAAGTTGAGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTG 
GCTGACAGAGCGAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAGAAATGGGTCTAGATTTCAAAA 
CACGAGAAAGAAAACTTAGAAGAGTTTGAGATAACAAGGAAGGAAAGTAGTGTTTAAAGA 
GGTAGACTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTTTTGCTCTTGTTGACCAGGCTGGAGTACA 
GTGGTGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTTTGACTTCCAGTTTCAAGCGATTCTCCTGCCT 
CGGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCACCCACCACCACACCCAGCTAATTTTTGTAT 
TTTTAATAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTTAC 
• GATCCACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTTAGCCACCACACCTGG 
CCAAGAGGTAGACATTTTTAGGGAACTGAGCAGCTCAGAGCAGGTTTAGACATGGAGAGA 
GATCTAGAAGGCTTAGTGACTTACTAGATGACCCTGGGCAAGTCCTTGCTTATCTTTGGT 
TTTGCTTTCCTGCTTCTACCATAATGGGGTATTTCTCTGGGTTTATTTCTGATGTTCTGG 
TCACGTGTGATTCTGCGTGGAATGCCAGACTAGTAGTTGGGTTCCTGGGGTTATTGATGA 
AGATCAGGTCAAGGTGCTACAGGTGGACCAGTAGTATCAAAGGAAGGACAGCATTGGGTG 
GGGGTCACAGGAGAGACCTGATCCTGCTGTGTGCAGTTTGCAGTGGTCTGGAGCCAAGGA 
CAGACTGTCTCCCCATTGCATGAGAATGGGAACCAGAGTTGGGAGGCATGATCCCCTGCT 
GTTTCCTTGCCTTTTATACCCTCAGCTCTTGTGGTAATAAACCATTCATCCTGTGATCAT 
CCACTTGAGACCTGTGTTCATATTATTCTCTTAGCCTGAGTATCCCTTCCCTATTGAGTC 
TCACTTGTCA.GGCTCTACCTGTCCTTCAGAACCCCACTCAAATTTCAACTTATTCAGCAA 
CAACAACAAATArTTATTGAGCAACTACAAAGTGCCAGGAACTGTGTTAGACACTGGAGA 
TACAACAGAAAATGAGGAAAATGATAAGAGCCCTGTGCTATGGAGCTCACAGTCTGGTCA 
GAGAAATGGGCATCAGAAAGTAAACAAAAATATGGCCATTTACTGTGGCTCGTACCTGTA 
ATCCCAGCACTTTGGGAGGCCTAGGTAGGTGGATTGCATGAGCTCAGGAGTTCAAGACCA 
GCCTGGGCAACATGGCAAAACCCCATCTCTACAAATAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGG 
TGGCGTGCACCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGAGGGAGGATCACTTGAGCCC 
AGGAGGTAGAAGTTGCAGTGAGCCAAGATTGCGCTGTTGCACTCCAGTCTGGGTGACAGA 
GCAAGACCCACGTCTCAAAAGAAAAAAAAAGTAAACAAAAATAGGAAAAAAAAATTGGGA 
TTTGTGTGTGTATGTTTGTGTGCGTGTGCGTGTATGTGTGCATGTGTGTGTTTTAGTCTC 
AGGTAACTGCTTTCAATGAAACAACTGGGTAAAAAGAGAATTATGGGAAATCCACATTAA 
ATAGAGTGGACAGGGAAGCCTTCTCTGAAAAGGTGACATTGAGCTGAGATGTAAGGATGG 
TAAGGATCCAGCTATGCATGGGAAAAGCCGAAAGGAAGGGGGTTTCAGGTTGAGGGAAAA 
GCAGTGCAGGCCCTGAGGAGGGAAAGAGCTTTGTGATTTGAGGAATGACAGGCCTGTGTG 
AGTAGAATGGCAGAGACTAGGAGTCAGGGATGGTACAAGGTTGAAAAAGTAGACAGGAGC 
CAGCTCCTGAAGGATCTTGAAGGCCATGGTAGGGAGTATGGAACACAGTGGGAAGCTGAG 
C^CGTAGACAAATGTTCTACCCTTACACCTTCTATTGTTTCCCACAGATTGGGGGATTCT 
TGCCTTTGCAGGGGCTCACAGTCTGGCACAATGATACATAACTACAACATATCACACCTG 
GCTCACAAGGATGTTAGAATGATCCTGGGTGATAATGAGGGTGAAGATACAAATCATGAT 
ACCTGGCACCTAATGGATGGATGTTCAGTAAACGTCAGCTGAAGTAAAATAAAGTCGAAT 

tccttttgtcttcttccctctgcagaattgggaagcacgtctactgctggagaggtcaca 
tgctgccaagtgcccagacattgccacccagctggctgggactaagaaggtgcagcagga 
gctaagcaggccgggcatgctggagatgttgctccctggccagcctgaggctgtggcccg 
cctccgcgccacctttgctggcctctactcactggatgtggtacgtgggcagcctgtttc 
tcctaccacaggcctcctaggtggcagagacctacagcccaatgtgttggggagggtgga 
gctggcattgtgacaaggggaaggtggagctggcaaggttggtgatgctctggagaaccc 
ctagaactctgagcagaagggcagcctcataatggaaggatgggggctggaatccattgt 

AAGCTCCCTCAGCAAAGGTAGAGATGAGGATGGCAACCAGAGGGAAGGGACTAAGGCAGG 
TGGCAAGAATTGAGAAGTGTATCAGGCTGCCTGCTGCAGAGCCCTGAGCTGTTGCTAAAG 
AAAGGCCTGTTCTCATTGCATCGGCTGCTGCAGGGGGTTTGTTGGGAGTGTCATCCAGAT 
AGTAGCATCCTGCCTGAAGGAATTTGTGGCTGTTCTCCCTCCTGCTCTTCCTCTGATGCT 
GCTCTGCATAACCAGCTGGACCTAAGCTTCTTGCCTCTTTAGCCTTTAAACTTTTGATAA 
CTGCTTTCTGCCTCCTGCCAGGGTGAAGAAGGGGACCAGGCCATCGCCGAGGCCCTTGCT 
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GCCCCTAGCCGGTTTGTGCTAAAGCCCCAGAGAGAGGGTGGAGGTAGGTGGATCTCCCTT 

TGCAGGGCTCCTCAATGAGAGGGACTAGCAGGCTGTGGCCAGTGCTCATTGGCACTTACT 

CTGGGCACAGTCCCGGGCATGGGGGAAACTATTGGAACTGACACAGGCCACATGTTGGAC 

AGTGTCCCCTAAGACCCTGTGACCAAGTCCGGGAGCACAGGGGAATCTGATTAACCAGCA 

TTGAAGGGTTTGGACAAGTTTTACCTGAGGTGCCTGTGGGTAGATTGTTGGGAAGTAGAG 

TAGGGTCATATTAGGAGACTGGAGAGAATACATGTCTGTTTTCCTTTCTAGTTTGAAACT 

CCTTGAGGTCAGGGGTCATGTCTGCCTCTCCAGAGGAGAGGATTTTTTTAATCTTTGTCT 

TAAGAGGTGGGTAGGAATTTCCCAGGTGGAAAGGAGGAAGAGTGTTCCATACAAAAGGGA 

CAACCTCAAGCCAAGGCACCGGGCCATGAAAGTGTGAGATGTTTGGAGGTTAATGAGAAA 

CTGGTGAGGCTGGAGGGGGAGCTGGGAGGGGACAGGGATTTAGGCTGGAAAAATGGTTTG 

CATCCTGATTATAAAGGGCCTTGAATATATACTGAGAAATTGGATTTTATCTTAAGGGCA 

GTGGGAAGCCATTAGGGAGTTTTAAGCCAGGAAGGGACACATTGATCCAGGACTCAAGTG 

GTTAGCAGTGGTGGGAACTTGCAAAACTTACAGTTTCTGCATTGTAGAAGATGTCCTGGA 

ATGAGGGGAGACACTGGAAGCAGAAAGACCGTGGAAGAGGCTGATACAGTTGTTCAGAAG 

AGCAACGTAGAGGCCTGGGCTAGGGCTATGACTATGGGGCCAACTGGAGAGACATGTCCT 

AGATAGTGAGAGGGTAGTGGAAGGGAGGAGTTAAATATGACTCAGGGGTACCTTTTGCCT 

GATTGGGAGTAGGAAGGTCCAGGAGGGGCAGGTTCAGGCAGAAGTAATAAGTTCTGCTTG 

GACAAGTTGAGTTTGTTTGGGGGCCAGTCATATGATGTCTAAGCAGGGAGCCTGCATTAA 

ATATTTGGAAGTTAACAATTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGATTCTCGCTCTGTCACCAG 

GCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTTGGCTCACTGCAACCACTGCCTCCCAGGTTCAAGCGA 

TTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGTGTGCGCCACCACACCCAGCT 

AATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCATCATATTGGCCAGGATGGTCTCAATCT 

CTTGACCTCATGATCTGCCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCC 

ACCATGCCCGGCCGGAAGTTAACAATTTTTAGGGTATAGATGGAGACTCAGGAATAGGAG 

AGATCTCCTTGGGAAAATGTACATGGGGGAGAGAGCAAGCGTGGAGGACCAATTCCCCTG 

GGACCCCAGCATTTAAGAGAAGGAGCCAGCAATGGAGCTTGAGAAGGAACAGCTGTAGGT 

AGGAGGAGAACCAGGGCAGAACAGTGTAGTGGAAGATGTGTTCACTGCATGAGTAAGGGC 

TCTCCTGTCAAAGTGAGCTTCCCTCCTGAGAAGCCAGATATGCCCTGGCTTCACTGAGCG 

GGTGCCAGGAACTGAGGCTGCTGACTTGCCCATGTGGCCCCAAAAGTGAGGGCATGGGAT 

GGAGGAGGTAGGCAGAGGGTCCAGGGTGACTGGCCAGTTTCATTGCAGGTAACAACCTAT 

ATGGGGAGGAAATGGTACAGGCCCTGAAACAGCTGAAGGACAGTGAGGAGAGGGCCTCCT 

ACATCCTCATGGAGAAGATCGAACCTQAGCCTTTTGAGAATTGCCTGCTACGGCCTGGCA 

GCCCTGCCCGAGTGGTCCAGTGCATTTCAGAGCTGGGCATCTTTGGGGTCTATGTCAGGT 

GAGCCAATCAGGAGAAGCTCTTTCGACTACCTGCTTGCAAGAGTGCCAGCCAAGTGAGCC 

AGCCTAGAGGGGAACACTGGAAAGAGTCAGGAATCCTGGGCTTCGGTGCCAGCTCTGCCA 

ATCACTAGCTTTATTACCTGTTTCTTTATCTATTAAATGAGGCCAAGGACCCAAGACCTG 

CCCACCTTACCAGGGTATCAGATGAAGCCCTGATGAGAAGTCCTTTGCAACCGTGAAGGA 

AACTCCAAATAGCACCAAGAGGACTCAGAACACATGGTTTGACAACCTAGGACTAGAAGG 

AGACTCCAGAGAGGCATAGAGACTCTAAAATCCTAGCACTTTCTTGGTATAGACAGTTAC 

CCAGGTACTGCTCAGCTGGGTCCAGGGAAGGTCCTGGGTTTGGGGCTGAGTCCAGGTGAT 

GTGTGTCCCCTGCCTCCATTTCTATAGGCAGGAAAAGACACTCGTGATGAACAAGCACGT 

GGGGCATCTACTTCGAACCAAAGCCATCGAGCATGCAGATGGTGGTGTGGCAGCGGGAGT 

GGCAGTCCTGGACAACCCATACCCTGTGTGAGGGCACAACCAGGCCACGGGACCTTCTAT 

CCTCTGTATTTGTCATTCCTCTCCTAGCCCTCCTGAGGGGTATCCTCCTAAAGACCTCCA 

AAGTTTTTATGGAAGGGTAAATACTGGTACCTTCCCCCAGCTTTCCATCTGAGGACCAGA 

AAAGTTGTGTCTCCCTTAGATGAGATCTAGACGCCCCCAAATCCTTGAGATGTGGGTATA 

GCTCAGGGTAAGCTGCTCTGAGGTAAAGGTCCATGAACCCTGCCCCACTCCTGTCAGCCC 

CTCATCAGCCTTTTCAGCAGGTTCCAGTGCCTGACTTGGGATAGGACTGAGTGGTAGGAG 

GAGGGGGAGTGGAGGGGCATAGCCTTTCCCTAATTCTGCCTTAAATAAAACTGCATTGCT 

GATTCAGTGATGATTCCTTACTTCGTGCATAGAGGGGAGGCGGGAGCTGTAATCTACGTT 

AGCCCACTTAAGATGTATTAGAGCAGGGAAGTGACTGGTCTGTAATCAGGGTCCCCCTAG 

ACCAGTCTCTACAGGTGGAACCCTGAAGTTTCAATCCTTAGCCACCCACTAATGCTCTTA 

CTGGATCACAGGGAGGAATGAGAGTCCCTGGCAGGAGCCCAGGAGGGAAGGCAACCAAGA 

TGGGACATACATAACAGTTGTGAACTGGCTTCAGTCACTTTCCTGCTTAGCTCAGGGGCT 
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TGTCAAAGGCCCTGTCAGTGAAGCCTCCTTCGCTCTGCCCAAACCAAAAGTTCTAGAAGG 
AAGATATTGGGGATAGTCCTAGGAAATACCCCTCCCTTCCCATCTGCCACACAAATCAGA 
GCCACTAATGAATATACAGCCTCAGGGCACAGATACCTAAGAAAACAAGTCACCACTTCT 
TGAGATC^CAGGCTTTATTCCTACAACCACAGGGCTTGAGCCTGACTGGGGCAAGAAAAC 
AGAGTTTCATCTGAGAATGTCTCTTATGGGCTGGGTTCTGTTCAGGGGAGGGTGGGAACA 
. GAGGACAAGGAAGACAAGCTCCTCTGGCCCTAGGAAC^VAAACACATTTACTCCTTCAAAG 
AAGCAGATGATCTGAATACCCTCTGGAGACTGAATCTGCCCATACAGCCCCTGGAGCCAA 
TGGGCAGACAGTACTGGCATCTGGCACAAAAGGGAATTCAGACCCAGAACAGAAGCAGCA 
AAATATTTTAAAAATAGTAAATTGTTGCTGGACTCACAAATCATTGTTTTTAAGGGCAAG 
TGCATGCCCAATATAAGTACTGGGGCTTCCTAAGAGAGCTGACATAGGATTACACAGCTG 
CCTCCCTGCTTCAGTGGAGGCCCTCACATCCCCTTTGAACACTTAACTTGGGTAGGAGAG 
GTAGCCTTTTCGTCTCTGTTCTGGGTTCTGAGAGCTCTGCAGTCTGGAGGCACAGCAGAC 
TGAGGCTGACCTGGGCCCTGTCCTTTCTGCCTGGCAGTCACAGGATGTTGTCTCTACCTG 
GAGACIAAAGCTGGTTTCCGGTCCCAGACAGCTGGTCAAGGGAGGGTAGTGTGGGTCAACA 
CTGGCCCTCAGCACTCCTGAGGGGGCAAAGAGGATGGGCAAAGTTTGGAGCAGGAGGAAT 
CCTA 
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Figure 8 
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Figure 9 
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Figure 10 
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Figure 1 1 
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Figure 12 
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Figure 13 
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Figure 14 
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Figure 15 
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Figure 16 
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Figure 17 
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Figure 18 
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Figure 19 
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Figure 20 
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